Выбор варианта данных. 
 N= номер строки с вашей фамилией в ведомости ШАД (https://docs.google.com/spreadsheet/ccc?key=0AsphOp18Lk2pdElEcFBNMzZZNERtUFRxM2xMOVc0Mnc#gid=3). K=число вариантов данных в соответствующей таблице.
Ваш вариант = 1+ остаток от деления N на K
Зачёт (минимальные задания по теме)
	
	Тема
	Рекомендуемые методы
	Что сделать
	Что прислать

	1
	Поиск по аннота​ции в БД SwissProt
	SRS
	Найти по ключевым словам указанные белки среди  белков бактерий (Bacteria).
	1) Запрос 

2) Общее число находок
3) Файл с последовательностями 6-10 найденных белков  в формате fasta Брать находки  из разных родов!

	2
	Поиск по сходству
	BLAST по SwissProt
	Найти гомолога указанного  рибосомального белка человека среди бактериальных белков 
	4) Название рибосомального белка бактерии (например, “рибосомальный белок S8”)

	3
	Выравни​вание
	Любая программа выравнивания  (напр., из JalView)
	Построить выравнивание  последовательностей белков из п.1
	5) Файл с выравниванием  в формате jar (допустимо  — в формате fasta или msf)

	4
	Молеку​лярная филоге​ния
	“Neib.joining” в 
JalView 
	Построить филогенетическое дерево белков  из п.1
	6) Рис. филогенетического дерева

7) Названия двух наиболее далеких друг от друга последовательностей.

	5
	Геном человека
	Genome Browser
	Найти указанный ген и описать его  интрон/экзонную структуру.
Смотреть только “UCSC genes”.

Митохондриальные (т.е. закодированные в  ДНК митохондрий) не брать. 
	7) Скриншот страницы (так, чтобы ген был виден  целиком)
8) Число альтернативно сплайсируемых вариантов

9) Число экзонов в основном, самом длинном, варианте (выделен цветом)
10) Координаты основного варианта (хромосома, от, до, цепь ДНК: прямая или обратная )

	6
	Простран​ственная структура белка
	Jmol
	Построить изображение аминокислотного остатка  указанного  типа  и двух его соседей  из структуры указанного белка
	11) Рис.: проволочная модель участка из трех остатков (только его); указанный остаток раскрашен по типам атомов (cpk); остальные два остатка – любого цвета  (напр., зеленого)


 Данные для заданий по темам 1, 3, 4. Все белки – рибосомальные белки бактерий ( белки, входящие в состав рибосомы). 
	
	Название
	Указания

	1
	Ribosomal protein S5
	Составьте запрос  так, чтобы было поменьше неправильных находок (типа “… S3-like”, “… S31” и т.п.

	2
	Ribosomal protein S3
	

	3
	Ribosomal protein S8
	

	4
	Ribosomal protein S9
	


Данные для задания по теме 2. Все белки – рибосомальные белки человека. 
	
	Название
	

	1
	Ribosomal protein S2
	

	2
	Ribosomal protein S3
	

	3
	Ribosomal protein S15A
	

	4
	Ribosomal protein S16
	


Данные для задания по теме 5. Все белки – рибосомальные белки  человека. 
	
	Имя для поиска 
	

	1
	Ribosomal protein S2
	

	2
	Ribosomal protein S3
	

	3
	Ribosomal protein S3A
	

	4
	Ribosomal protein S7
	

	5
	Ribosomal protein S8
	

	6
	Ribosomal protein S9
	

	7
	Ribosomal protein S12
	

	8
	Ribosomal protein S15A
	

	9
	Ribosomal protein S16
	


Данные для задания по теме 6. PDB код структуры – 2Q79. Выбирайте любой остаток указанного вам типа. 
	№
	Однобуквенное обозначение
	Трехбуквенное обозначение
	Полное название аминокислоты

	1
	A
	Ala
	Alanine 
	Аланин 

	2
	R
	Arg
	Arginine
	Аргинин

	3
	N
	Asn
	Asparagine
	Аспарагин

	4
	D
	Asp
	Aspartic Acid
	Аспарагиновая кислота

	5
	C
	Cys
	Cysteine
	Цистеин

	6
	Q
	Gln
	Glutamine
	Глутамин 

	7
	E
	Glu
	Glutamic Acid
	Глутаминовая кислота

	8
	G
	Gly
	Glycine
	Глицин

	9
	H
	His
	Histidine
	Гистидин

	10
	I
	Ile
	Isoleucine
	Изолейцин

	11
	L
	Leu
	Leucine
	Лейцин

	12
	K
	Lys
	Lysine
	Лизин

	13
	M
	Met
	Methionine
	Метионин

	14
	F
	Phe
	Phenylalanine
	Фенилаланин

	15
	P
	Pro
	Proline
	Пролин

	16
	S
	Ser
	Serine
	Серин

	17
	T
	Thr
	Threonine
	Треонин

	18
	W
	Trp
	Tryptophan
	Триптофан

	19
	Y
	Tyr
	Tyrosine
	Тирозин

	20
	V
	Val
	Valine
	Валин


