   За последнее время нами разработан биоинформатический  подход к решению этой задачи, который предлагается интегрировать с  методами вычислительной химии и молекулярного докинга. В настоящее время  наша работа осуществляется совместно с коллегами из Японии, Дании,  Голландии и Германии, которые осуществляют экспериментальную проверку наших предсказаний. Информация, накопленная в результате анализа  различных объектов, позволит выявить взаимосвязь между ферментами с  различными свойствами. Это позволит не только модулировать функции  ферментов для исследовательских и коммерческих целей, но и в конечном  итоге позволит решить фундаментальную задачу - проследить  последовательность эволюционного развития существующих на настоящий  момент биокатализаторов. 

