Вот темы задач. Все, кроме диплома, уже расписано по людям, поэтому писать тексты, с вашего позволения, не буду. 

Потом, может быть, будет еще 

/\/\ мг 

o Анализ графа соавторства и ключевых слов в статьях по биоинформатике 

Д.А.Равчеев / М.С.Гельфанд 
o Регуляция метаболизма азота у альфа-протеобактерий (FixG) 

вместо задачи Равччева/Гельфанда про регуляцию азот-фиксации (FixG) надо поставить задачу тех же начальников 

Фосфатные регулоны грам-отрицательных и грам-положительных бактерий. 

прошу прощения за путаницу 

/\/\ мг
o История регуляторов RbsR и PurR, их сигналов и регулонов 

==============================


Потом наступило! (ААл)

     Из письма мг: 
”вот еще задачка:

o Комплементарные рамки считывания глютамат дегидрогеназы и 
DnaK: как такое получилось? 


Во многих бактериальных геномах гены глютамат-дегидрогеназы и шаперона DnaK 
(одного из паралогов, по-видимому, связанного с метаболизмом азота) 
кодируются на комплементарных цепях в одном и том же месте генома. Но есть и 
геномы, где гомологи этих генов не связаны. Проект состоит в сборе материала 
(генов глютамат дегидрогеназ и DnaK из разных бактерий), построении 
множественных  выравниваний и филогенетических деревьев, попытке описать 
эволюционный сценарий; если останется время и силы - изучении особенностей 
молекулярной эволюции перекрывающейся пары генов и их регуляции. “

вот еще задача. В принципе, ее можно и на диплом. 

* А.Г.Витрещак / М.С.Гельфанд 

Тиаминовые РНК-переключатели в геномах эукариот (диплом или курсовая на старших курсах). 

РНК-переключатели - недавно открытый класс регуляторных элементов, характеризующихся образованием альтернативной пространственной структуры РНК в зависимости от связывания малой молекулы. Единственный класс РНК-переключателей, обнаруженный в эукариотах (растениях и грибах) - тиаминовые РНК-переключатели (THI-элементы). Цель проекта - анализ структуры, функции и эволюции эукариотических THI-элементов методами сравнительной геномики. Проект включает поиск THI-элементов в геномах эукариот (с ипользованием программ, разработанных в нашей лаборатории), их выравнивание, анализ их расположения в в генах, построение эволюционных деревьев. 
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