ТЕМА:  Поиск и определение белка в банках (Swiss-Prot и TrEMBL)
   по данным количественного аминокислотного анализа.
Научный руководитель:   ст.н.с. Ксенофонтов А.Л. (кхн)
             тел. 939-54-08   комн. 336  отд. хроматографии, корпус А.
Аминокислотный анализ сегодня – это мощный аналитический метод определения состава пептидов и белков на пикомольном уровне. Хроматограмма с помощью аналого-цифрового преобразования  записывается в цифровом виде и должна быть количественно обсчитана и компоненты идентифицированы. Для этого служат различные программы, которые позволяют провести градуировку и анализ компонентов. Принципы работы этих программ будут рассмотрены.

Актуальной задачей биоинформатики является сопоставление полученного аминокислотного состава с конкретным белком. Поэтому необходим поиск по банкам данных (будут использоваться Swiss-Prot и TrEMBL) для определение последовательности полипептида. Ограничения и возможности метода и решение обратной задачи (определение аминокислотного состава по первичной структуре белка) будут рассмотрены (Amino Acid Composition Search on the ExPASy WWW Server).
