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Известно, что РНК принимает участие во многих важных процессах. Основным свойством РНК, известным на данный момент, является ее способность образовывать вторичные структуры. Для предсказания вторичных структур есть алгоритмы минимизации энергии, однако, они дают большой уровень неправильных предсказаний. Более эффективным является предсказание вторичной структуры по множеству последовательностей, для которых известна биологическая функция. Есть разработанная программа одновременного множественного выравнивания и предсказания вторичной структуры. Предлагается ее модифицировать для повышения (и так неплохого) качества работы и оформить ее в виде web-сервера с использованием технологии jsp.
. 

Для выполнения этой работы необходимо хорошее владение алгоритмикой и программированием. Работа рассчитана на студента 3-го курса. 
