РЕКОНСТРУКЦИЯ ЭВОЛЮЦИИ ТЕЛОМЕРНЫХ БЕЛКОВ 

Научный руководитель – к.б.н. Куимов Александр Николаевич, 

kuimov@genebee.msu.su, (095)752-3137, к.425 корп.Б

Задача для студента 1 курса: выбрать один из недавно открытых теломерных белков, найти все ортологи в разных таксонах, построить множественное выравнивание и филогенетическое древо, сформулировать гипотезу о возможной эволюции белка. Ожидается применение поиска гомологий как по аминокислотной последовательности, так и по пространственной структуре белка, а также по структуре гена, анализ расстояний между изучаемым геном и предполагаемыми генами-предшественниками, сопоставление эволюции функционально связанных теломерных белков. 

Первое задание: 

· найти в базе Swissprot белок, 

· проанализировать его доменную структуру любыми известными средствами,

· с помощью программы BLAST или любой ей подобной найти все его гомологи со сходной доменной структурой, сохранить данные в виде текстового файла, не включая в него громоздкие последовательности (достаточно схем доменных структур),

· сравнить результаты со списком известных белков в базе Genbank, включить полученный список в текстовый файл и выслать его по адресу kuimov@genebee.msu.su для промежуточной оценки, свои комментарии и дополнения изложить в отдельном файле,

· получить следующее задание.

Желательно, чтобы после знакомства с темой в виде задачи по биоинформатике студент намеревался перейти к работе за лабораторным столом и освоить следующие методы:

· ведение культур бактерий и клеток человека,

· трансформация бактерий и трансфекция клеток человека,

· выделение, очистка и анализ плазмидной ДНК,

· флуоресцентная микроскопия,

· фракционирование клеток человека и электрофорез белка,

· иммуноблоттинг,

· авторадиография.

