Изучение эволюции CpG островов в геномах млекопитающих

Задача для одного студента 2-3 курса.
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Характер работы: биоинформатика, программирование, анализ данных
CpG острова – участки генома, обогащенные CpG динуклеотидами. Они играют важную роль в регуляции экспрессии генов, импринтинге, дифференцировке клеток. Регуляция осуществляется посредствам метилирования ДНК, которое затрагивает цитозин в CpG динуклеотидах, модифицируя его в 5-метилцитозин. Метилирование ДНК – единственная известная ковалентная модификация ДНК у млекопитающих. В связи с осознанием роли эпигеномики (надгеномных модификаций, в том числе метилирования ДНК) в регуляции транскрипции, изучение функциональности CpG островов становится острой задачей геномных исследование.

В ходе работы предполагается изучение мутаций в CpG динуклеотидах в CpG островах и в целом по геному, в результате исследования которых предполагается  разделение CpG островов на группы функциональности (по предполагаемой функции). Потребуются навыки программирования (на среднем уровне), заинтересованность, способность к самостоятельному осмыслению и выполнению поставленных задач.
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