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1. Анализ полиморфизма генома человека, влияющего на предрасположенность к заболеваниям и индивидуальную реакцию на лекарсственные препараты. Компенсаторные несинонимичные замены в белках. Индивидуальная геномика.
2. Вычислительное конструирование лекарств. Анализ существующих методов докинга и виртуального скрининга и пути их улучшения. 
3. Современные методы анализа данных (machine learning) в приложении к задачам биоинформатики.
Все задачи могут включать анализ литературы, работу с базами данных, программирование.
