120404

Тема предполагаемой курсовой работы для студента 1 курса факультета биоинформатики и биоинженерии МГУ (для постановки на сайт тем).

«Компьютерная аннотация белок - белковых контактов клеточных факторов роста с их рецепторами»

Научные руководители: 
Спиридонова В.А., ст. н. сотр. НИИФХБ им. А.Н. Белозерского МГУ
Анохина М.М., ст. н. сотр. РОНЦ им. Н.Н. Блохина РАМН.
Цитокины и их мембранные рецепторы интенсивно исследуются на современном этапе. Эти белки регулируют процессы роста, пролиферации и дифференцировки клеток. Ошибки в их работе приводят к серьезным патологиям у человека, включая рак.
Фактор роста эндотелия сосудов (VEGF) является одним из наиболее важных положительных факторов регуляции сосудообразования (ангиогенеза) - процесса формирования новых сосудов из эпителиальной ткани в ответ на стимулы, сигнализирующие о недостаточном кровоснабжении, например при заживление ран, эмбриональном развитии. 
Методом рентгеноструктурного анализа (РСА) расшифрована структура VEGF и его комплекса с доменом рецептора Flt-1.

Интерлейкин-6 (IL-6) – белок, обладающий множественным эффектом на клетки. Он является членом семейства цитокинов. В норме он выступает фактором роста и дифференцировки В-клеток. Методом РСА расшифрована структура IL-6 и его комплекса с мембранными рецепторами.

В предполагаемой работе планируется аннотационное описание зоны белок - белковых контактов цитокина и его рецептора с помощью программы SwissPDB Viewer (http://cn.expasy.org/spdbv/). Создаваемая база данных позволяет планировать работу по дизайну и изучению различных факторов, которые позволят вмешиваться  в клеточную систему передачи сигнала (например, ингибировать рост раковых клеток).

Возможно участие в «мокрых» экспериментах.
