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Тема 6 (теоретическая работа для студента I-II-го курса)

Сравнительный анализ  трехмерных структур метилтрансфераз различных классов
Реакция метилирования нуклеиновых кислот  (НК) является одной из основных в биохимии клетки. У млекопитающих метилирование НК играет существенную роль в таких процессах, как регуляция генной экспрессии, импринтинг, эмбриональное развитие, ДНК-репликация, упаковка хроматина и возникновение онкогенных заболеваний. У прокариот метилирование НК тесно связано с процессами репликации и репарации ДНК, а также с регуляцией экспрессии генов. Метилирование НК катализируется важнейшим классом ферментов нуклеинового обмена – метилтрансферазами. Все эти ферменты для своего функционирования требуют  кофактор – S-аденозил-L-метионин (AdoMet). Несмотря на существенные различия в первичной структуре этих белков,  схожесть механизмов катализа переноса метильной группы на субстрат, предполагает существование эволюционной взаимосвязи между ними.
Предлагаемое исследование предполагает 

- структурное выравнивание метилтрансфераз различных классов по AdoMet-связывающим мотивам;

- разделение исследуемых метитрансфераз на группы и построение филогенетического дерева с помощью программы LifeCore; 
- поиск гомологии в НК-связывющих мотивах метилтрансфераз на уровне вторичной и третичной структур. 
