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Введение. Известно, что в регуляторных областях  генов эукариот (в частности, у человека)  сайты регуляции встречаются в виде кластеров – регуляторных кассет. При этом статистическая значимость появления отдельных сайтов невысока, а значимость кластеров значительно выше. 

Задача. В нашей группе разработан метод поиска статистически наиболее значимых кластеров и соответствующая программа. Предлагается:

· Использовать базу данных TRANSFAC, извлечь известные профили для регуляторных сигналов

· Найти в геноме человека и/или дрозофилы кластеры регуляторных сайтов. 

· Провести классификацию найденных регуляторных кассет. 

· Исследовать корреляцию появления тех или иных сайтов

· Сравнить результаты с данными по экспрессии.

· Провести сравнительный анализ появления кластеров регуляторных сайтов в геноме человека и мыши.

Не исключено, что по ходу работы придется модифицировать алгоритм. Если весь комплекс работ будет выполнен, то возможна публикация (и не одна).

Для выполнения работы желателен навык программирования на Java. Владение элементами теории вероятностей и статистики – необходимо. Работа рекомендуется для студентов 3-го (предпочтительно) или 2-го курса. Объем работы большой, поэтому желательно участие 2 студентов.

