1. Изучите описание Вашего белка в БД PDBsum
База данных  PDBsum содержит краткие и наглядно представленное описание основных свойств всех 3D-структур из PDB.
Откройте главную страничку PDBsum и введите в окошко идентификатор структуры Вашего белка.
На открывшейся страничке слева найдите ссылку на описание последовательности, щелкните по ней.
Откроется новая страничка, материал и гиперссылки на которой и понадобится для ответа на вопросы (особенно ссылка на Promotif).  
Попробуйте ответить на следующие вопросы.

1. Сколько структурных доменов в цепи А Вашего белка?

Как они называются? Приведите картинки, иллюстрирующие топологию каждого домена.
Скопируйте скрипты для RasMol. Запустите их, что они показывают?
2. Скопируйте картинку, иллюстрирующую расположение элементов вторичной структуры в последовательности.

Какая доля  остатков находятся в спиралях? В бета-тяжах? 
Какая следующая по представленности  вторичная структура?
3. Что такое реверсивный поворот?
4. Какая спираль в белке самая «кривая»?

Что еще интересного и полезного Вы нашли на этом сайте?
2. Некоторые другие интересные ресурсы:
Достаточно легкий учебник по структуре белков, см. только “Part1: Introduction to Protein structure”
http://swissmodel.expasy.org/course/course-index.htm
Классификация структурных доменов представлена в БД SCOP  В ней можно найти словарь терминов.
Домашняя страница PDB
На сайте есть очень интересный ресурс – «Молекула месяца», где можно найти достаточно популярные статьи про функции и структуры наиболее «знаменитых» белков.
