Практикум 
2

Дата внесения последнего измения
: 20.09.2013
5(
основная часть)
13.09.2013 
Пензар Дмитрий Дмитриевич

AF524867.gbk
7453 нуклеотидов всего; 2085 A; 1768 C; 1845 G; 1755 T; 0 other;

5(
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Первый файл с последовательностью
 создан в базе 3 марта 2002. Модифицирован 15 апреля 2005.
Последовательность принадлежит человеческому эховирусу 
 E9. Причем это его полный геном(
точность перевода проверена материалом из Википедии(
http://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%AD%D1%85%D0%BE%D0%B2%D0%B8%D1%80%D1%83%D1%81%D1%8B), где указано, что полный геном подобных вирусов как раз содержит около 7500 оснований(
наш содержит 7453) Оттуда же можно почерпнуть много интересной информации о данном виде вирусов. )

Данный вирус относиться к вирусам, имеющим РНК положительной 
полярности(
той же, что и мРНК) без стадии ДНК,

семейству Picornavirales.

О
тряду Picornaviridae,

роду Enterovirus;

виду Human enterovirus B.

RX   PUBMED; 12601761.

Сам файл 
взят из Pubmed(
англоязычная текстовая база данных медицинских и биологических публикаций - http://ru.wikipedia.org/wiki/PubMed ), идентификационный номер статьи(
PMID) – 12601761

Статья авторства – (Paananen A., Ylipaasto P., Rieder E., Hovi T., Galama J., Roivainen M.)

"Molecular and biological analysis of echovirus 9 strain isolated from a

diabetic 
child"(Молекулярный и биологический анализ 9 штампа эховируса, выделенного из ребенка, больного диабетом)
Далее можно увидеть, 
что 25 июня последовательность была опубликована в INSDC (Международная совместная база данных  нуклеотидных последовательностей). Последовательность же была получена в лаборатории энтеровирусов, Национального института общественного здравоохранения(Маннерхейминтие 166, 00300 Хельсинки, Финляндия).
В строчках 
RFAM; RF00041; Entero_OriR.

DR   RFAM; RF00048; Entero_CRE.

DR   RFAM; RF00229; IRES_Picorna.

DR   RFAM; RF00386; Entero_5_CRE.
содержится информация о некодирующих семьях РНК
(http://en.wikipedia.org/wiki/Rfam
), содержащихся в  РНК нашего вируса. При этом дается номер семьи и расшифровка. В википедии можно найти информацию о IRES Picoma (http://en.wikipedia.org/wiki/Picornavirus_internal_ribosome_entry_site_(IRES))  В ней
 рассказывается, что, предположительно, эта часть РНК нужна для более эффективной трансляции РНК в клетках поджелудочной железы. Что еще раз 
обращает наше внимание на статью, в которой геном вируса выделяли из клеток ребенка, больного сахарным диабетом. Возможно, предполагается, что это
 вирус как-то способствует развитию сахарного диабета.
Насчет других также есть информация
. Entero_CRE – скорее всего - Enterovirus cis-acting replication element(http://en.wikipedia.org/wiki/Enterovirus_cis-acting_replication_element. Entero_OriR - Enteroviral 3' UTR element(http://en.wikipedia.org/wiki/Enteroviral_3%27_UTR_element). Entero_5_CRE - Enterovirus 5' cloverleaf cis-acting replication element (http://en.wikipedia.org/wiki/Enterovirus_5%27_cloverleaf_cis-acting_replication_element). На основании содержания этих статей можно предположить, что все эти последовательности размещены, чтобы облегчить создание цепи РНК отрицательной полярности
, т.к именно эти участки участвуют в её синтезе, которая
, в свою очередь нужна для создания «ДНК-клона»(инф. Из статьи, размещенной ниже).

В одной из дальнейших строчек можно увидеть(product="polyprotein"), что на матрице этого РНК образуется полипротеин, имя которого выясняется из следующей строчки(protein_id="AAO48740.1"). Далее указано из каких конкретно протеинов он состоит, дана ссылка на каждый из них в базе InterPro  на сайте http://www.ebi.ac.uk/interpro.( db_xref=”*”, где * - “InterPro:”+имя белка )
 Из строчки (note="infectious clone") можно выяснить, что эта последовательность является «инфекционным клоном вируса». С помощью гугла-поисковика (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/11277699) можно предположить, что далее будет следовать не собственно последовательность РНК вируса, а последовательность, преобразованная в ДНК форму. Подтверждение этой идеи также служит собственно история «ДНК-клонов»( http://www.virology.ws/2009/02/12/infectious-dna-clones/). Следует заметить, что при секвенировании используют ДНК, так как она более устойчива, т.е перевод РНК вируса в ДНК, возможно, осуществлялся именно с этой целью. 
6.

· Процессор:

· Модель процессора AMD Phenom™ II X6
· Архитектуру процессора K10.5

· Битность процессора  64
· Оперативная память (ОЗУ):

· Тип оперативной памяти DDR3
· Объем оперативной памяти 8ГБ
· Частоту 
оперативной памяти 667 MHz
· Количество слотов для оперативной памяти на материнской плате 4
· Графический адаптер:

· Модель графического процессора NVIDIA GeForse GTX 550 Ti
· Объем и тип памяти графического процессора  SDRAM GDDR5 1024 MB
· Количество ядер графического процессора 192 ядра CUDA
· Хранилище данных (указать все, если их несколько):

· Тип хранилища HDD интерфейс SATA

· Объем хранилища 953767MB

· Операционная система (ОС):

· Тип ОС Windows 7 Ultimate Media Center Edition
· Битность ОС 64-разрядная

Продолжение на следущей 
странице 
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9.(дополнительное)

На мой взгляд, в данном случае лучше использовать программу Everest. Она предоставляет очень детальную информацию по каждому из указанных выше свойств/

Я хотел бы увеличить операционную память
, а также поменять OC c Windows на UNIX-подобную операционную система
, так как она более удобна для сложных вычислений , обработки больших объемов данных 
и т.д. При этом, я бы, скорее всего, оставил бы и Windows(в этом случае либо разделил бы жесткий диск на две части, либо купил бы второй), так как многие современные программы адаптированы именно для неё и довольно трудно бывает найти им альтернативы. Возможно, стоит купить монитор с диагональю с большим числом дюймов
, но это пока не особо нужно 
Все остальное меня вполне устраивает, все программы идут, случаи «вылетов» крайне редки. Более того, даже установка новой OC уже не так критична, так у меня есть Mac Book Air, т.е часть необходимых задач я смогу выполнять на нем.
�Перед открывающейся скобкой ставится пробел, если это не начало предложения!
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�В мире? Самый-самый?
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�Это что? Так не пишут


�Правильный термин?
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�А это тоже некая таксономическая единица?


�Какой?


�


�


�Так не пишут, не говорят


�


�


�?


�Ссылки оформляются отдельным списком в самом конце. А тут пишутся их номера


�В ком?


�Так не начинают
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�


�нет


�


�не корректно.


�Оформление!!! Фон!


�


�?????????????????????
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�Нет такой


�


�Каких, например?
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