Смирнова В. В.

Neorickettsia sennetsu – Неориккетсия предлихорадочная (синонимы: Rickettsia sennetsu, Ehrlichia  sennetsu) [1], штамм Miyayama [2]
N. sennetsu – внутриклеточный паразит моноцитов  и макрофагов человека. Вызывает лихорадку сеннет-цу (эрлихиоз) - напоминающее мононуклеоз заболевание (утомление, жар, дисфория, анорексия, лимфаденопатия (поражение лимфатических узлов)), впервые описанное в 1954г. и встречающееся в основном в Японии. Вероятно, резервуар – трематоды (плоские черви). Заражение человека происходит при употреблении рыбы (кефали), зараженной метацеркариями – инцистированными в теле второго промежуточного хозяина церкариями (личинки гермафродитного поколения). [3][4]
Ученые секвенировали геном N. sennetsu, чтобы найти новые методы борьбы с бактерией, хотя уже сейчас для лечения эрлихиоза успешно используется Дефероксамин (Комплексообразующее соединение. Формирует комплексы в основном с трехвалентными ионами железа и алюминия; в меньшей степени связывает двухвалентные ионы.)

[image: image3.jpg]HL-60 cells





Подпись под картинкой:  Double immunofluorescence labeling of E. sennetsu, E. chaffeensis, HGE agent, and human TfR in THP-1 and HL-60 cells. Cells were infected with host cell-free ehrlichiae and harvested 3 (6 for E. sennetsu in HL-60 cells) days postinfection. Paired photomicrographs show FITC-labeled E. chaffeensis (E.C.), E. sennetsu (E.S.), or HGE agent (HGE) (white arrows) on the left and lissamine rhodamine-labeled human TfR on the right. Results are representative of three independent labeling experiments. Magnification, 3812. 
Комментарий к подписи:
TfR = Transferrin receptors (Трансферрин (transferrin) - Гликопротеид, выполняющий функцию переноса ионов трехвалентного железа в организме (обычно в места синтеза гемоглобина); трансферрины обнаружены в крови, молоке (лактоферрин) и яичном белке (овотрансферрин)[5])

[6]
[image: image2.png]Neorickettsia sennetsu str. Miyayama, complete genome

» sy n\"'

"'mm TTIR

Accession: NC_007798 Topology: circular; Length: 859,006 bp; Genes: 970




[7] 
Статистика по запросам в PubMed:

Neorickettsia sennetsu – 17
"Ehrlichia sennetsu" AND "complete genome" – 1

"Ehrlichia sennetsu"[title] NOT jpn[la] – 11 
sennetsu[title] NOT jpn[la] – 21

sennetsu[title] - 31

Ehrlichia sennetsu  (Limits: published in the last 5 years) – 4

Neorickettsia sennetsu (Limits: published in the last 5 years) – 4

Neorickettsia sennetsu (Limits: published in the last 5 years, only items with links to free full text) - 2

Таксономия бактерии:
царство Bacteria
тип Proteobacteria
класс Alphaproteobacteria
порядок Rickettsiales
семейство Anaplasmataceae
род Neorickettsia 

вид N. sennetsu [8] 
Статистические данные о протеоме N. sennetsu
	Хромосома или плазмида
	Число пар нуклеотидов
	Число генов
	Суммарная длина генов (% от длины хромосомы или плазмиды) 
	Суммарная длина межгенных промежутков (%)
	GC состав (%)

	Хромосома

(кольцевая)
	859006
	932
	88%
	12%
	41.1%


[9]
Аннотация к статье «Comparative genomics of emerging human ehrlichiosis agents», найденной через PubMed по запросу "Ehrlichia sennetsu" AND "complete genome":

 Авторы: Hotopp JC, Lin M, Madupu R, Crabtree J, Angiuoli SV, Eisen JA, Seshadri R, Ren Q, Wu M, Utterback TR, Smith S, Lewis M, Khouri H, Zhang C, Niu H, Lin Q, Ohashi N, Zhi N, Nelson W, Brinkac LM, Dodson RJ, Rosovitz MJ, Sundaram J, Daugherty SC, Davidsen T, Durkin AS, Gwinn M, Haft DH, Selengut JD, Sullivan SA, Zafar N, Zhou L, Benahmed F, Forberger H, Halpin R, Mulligan S, Robinson J, White O, Rikihisa Y, Tettelin H.

The Institute for Genomic Research, Rockville, Maryland, USA. jdunning@tigr.org

Anaplasma (formerly Ehrlichia) phagocytophilum, Ehrlichia chaffeensis, and Neorickettsia (formerly Ehrlichia) sennetsu are intracellular vector-borne pathogens that cause human ehrlichiosis, an emerging infectious disease. We present the complete genome sequences of these organisms along with comparisons to other organisms in the Rickettsiales order. Ehrlichia spp. and Anaplasma spp. display a unique large expansion of immunodominant outer membrane proteins facilitating antigenic variation. All Rickettsiales have a diminished ability to synthesize amino acids compared to their closest free-living relatives. Unlike members of the Rickettsiaceae family, these pathogenic Anaplasmataceae are capable of making all major vitamins, cofactors, and nucleotides, which could confer a beneficial role in the invertebrate vector or the vertebrate host. Further analysis identified proteins potentially involved in vacuole confinement of the Anaplasmataceae, a life cycle involving a hematophagous vector, vertebrate pathogenesis, human pathogenesis, and lack of transovarial transmission. These discoveries provide significant insights into the biology of these obligate intracellular pathogens.

Еще ссылки:

DNA Structural Atlas – Neorickettsia sennetsu http://www.cbs.dtu.dk/services/GenomeAtlas/Bacteria/Neorickettsia/sennetsu/Miyayama/Main/Nsennetsu_Miyayama_Main.atlases.pdf
Karyn's Genomes – Neorickettsia sennetsu 
" 

http://srs.ebi.ac.uk/srs6bin/cgi-bin/wgetz?-e+[taxonomy-id:222891] 
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