Цель: определить, где в заданном фрагменте генома Regiella insecticola (из заданной записи EMBL, с заданным началом, длиной 7000 нуклеотидов) закодированы белки, похожие на известные белки бактерии Escherichia coli штамма K12. 

Командой seqret sw:*_ecoli  был получен из Swiss-Prot полный протеом E. coli. Созданы индексные файлы для поиска программами пакета BLAST (команда formatdb -i prot_ecoli.fasta -p t -n ec). 
Из фрагмента извлечены (команда getorf ac200763.fasta -table 11 -minsize 240 -find 1 -outseq ac200763_orf.fasta) трансляции всех открытых рамок считывания длиной не менее 240 нуклеотидов (использовался стандартный для бактерий генетический код, открытой рамкой считайталась последовательность, начинающаяся со старт-кодона и заканчивающаяся стоп-кодоном). Всего программа нашла 16 рамок (9 прямых и 7 обратных)

В документе Excel содержится информация обо всех открытых рамках считывания. Для каждой рамки указано: начало во фрагменте, конец во фрагменте, направление (прямое или обратное), число сходных последовательностей, найденных программой BLAST в протеоме E. coli K12 при условии E-value<0,001. 

Таблица 1. Открытые рамки, для которых нашлась хотя бы одна сходная последовательность.

	 
	начало во фрагменте
	конец во фрагменте
	направление
	число сходных последовательностей      (E-value<0,001)
	идентификатор самого близкого из найденных белков
	E-value находки

	AC200763_2
	337
	2280
	прямое
	2
	YOAA_ECOLI
	0.0

	AC200763_7
	5023
	5712
	прямое
	1
	YGGS_ECOLI
	1E-80

	AC200763_8
	5738
	6556
	прямое
	1
	P5CR_ECOLI
	7E-31

	AC200763_12
	4660
	4280
	обратное
	2
	YGGS_ECOLI
	4E-26

	AC200763_14
	3394
	2753
	обратное
	3
	YGGR_ECOLI
	2E-69


Изобразите схематически положение на фрагменте тех открытых рамок, для которых нашлись сходные последовательности в E. coli. 

3'---------------------[<= YGGR, 2753-3394]-----[<= YGGR, 4280-4660]--------------------------5'

5'-[=> YOAA, 337-2280]------------------------------[=> YGGS, 5023-6556]-[=> P5CR, 5023-6556]-3'

В геноме E.coli гены белков YOAA (1889349-1891259, complement) и P5CR (404059-404868, complement) расположены очень далеко друг от друга и от двух других генов. Но относительное расположение  YGGS (3093120-3093824) и YGGR (3092122-3093102, complement) похоже на относительное расположение их гомологов, т. е. консервативным оказался совсем небольшой участок – в исследуемой бактерии все 4 гена расположены довольно-таки близко. Распределение генов E.coli белков по цепям такое же, как и распределение генов их гомологов. 
Информация о расположении генов в E. coli – из файла EMBL с геномом бактерии.
.
