1. Поиск производится программой blastx (тип данных - поиск транслированных ДНК среди белков). 
2. Использованные команды:
- получение последовательности

seqret kpn_genome.fasta –sask
- получение индексных файлов
formatdb -i salty_proteome.fasta -p T -n salty
- поиск в blastx
blastall -p blastx -d salty -i sequence.fasta -o search_res
3. Результат поиска находится в файле search_res.
4. Гипотетические гены
	3643-2132
	CBIP_SALTY

	1299-490
1537-1382

1367-1308
	COBT_SALTY



	4464-3643
	CBIO_SALTY

	2126-1584
	COBU_SALTY

	5000-4476
	CBIQ_SALTY


3` - 5000-4476 CBIQ_SALTY 
<= 4464-3643 CBIO_SALTY <= 3643-2132 CBIP_SALTY <= 2126-1584 COBU_SALTY 

<= 1537-1382 COBT_SALTY <= 1367-1308 COBT_SALTY <= 1299-490 COBT_SALTY <= 5`
Все гены находятся на одной цепи. 
Всего гомологов с E-value, меньшим 0,001, достаточно много (около 70), но начиная с шестого, предполагаемые гены начинают перекрываться. В этом случае рассматриваем ген с меньшим E-value. 5 генов с наименьшим E-value  составляют практически полную последовательность, вырезанную из генома (промежутки порядка нескольких нуклеотидных пар). 
5. Далее с помощью SRS была установлена связь документов UniProt с документами EMBL. 
Данные гены были обнаружены в документе EMBL, описывающем два фрагмента генома Salmonella typhimurium LT2 (AE008789), и в документе, описывающем 5`-конец оперона, отвечающего за биосинтез витамина B12 у Salmonella typhimurium (L12006). Гену cobT также соответствует отдельный документ EMBL. Для определения расположения генов был использован первый документ (геном).  
	cbiP
	8858-103843

	cobT
	6479-75621

	cbiO
	10375-11196

	cobU
	8316-8872

	cbiQ
	11199-11882


5` - 6479-75621 cobT => 8316-8872 cobU => 8858-103843 cbiP => 10375-11196 => cbiO => 11199-11882 cbiQ – 3`

Если сравнить расположение генов в исследуемом фрагменте и в геноме

организма-прототипа, то можно заметить, что они располагаются на разных цепях и идут в обратном порядке (т.е. говорить об одинаковом положении гена нельзя). 

В организме, в отличие от исследуемого фрагмента, наблюдается значительное перекрытие генов (cobU и cbiP; cbiP и cbiO). 

