Материалы к занятию 12
Задания
Рабочая директория этого занятия - H:/…./Practice12/.

Скопируйте в  свою рабочую директорию файл res.doc из директории P:/y04/TERM2/Practices/Practice12. Это будет ваш файл отчета.

I. Подготовка последовательности, для поиска гомологов 

Получите из банка данных Swiss-Prot  аминокислотную  последовательность фактора инициации трансляции 1A,  транскрибируемого с Y  хромосомы человека. Сохраните последовательность в файле eIF1A.fasta в FASTA формате.

II. Поиск гомологов с помощью стандартной процедуры BLAST
Проведите поиск гомологов фактора инициации трансляции в банке данных Swiss-Prot с помощью программы BLASTP на сервере NCBI . Определите количество найденных гомологов в бактериях, археях и эукариотах. Заполните таблицу 1 в файле отчета res.doc.

III. Итеративный поиск “далеких” гомологов

Проведите итеративный поиск гомологов фактора инициации трансляции в банке данных Swiss-Prot с помощью программы PSI-BLAST на сервере NCBI. Для каждой итерации определите количество найденных гомологов в бактериях, археях и эукариотах, а так же E-value, соответствующее гомологу IF1A_PYRAB. Заполните таблицу 2 в файле отчета res.doc.

IV. Опишите свои наблюдения основываясь на полученных данных 

1. Что представляет собой первая итерация PSI-BLAST?

2. Для решения каких задач нужно использовать PSI-BLAST?

3. Как ведет себя E-value для IF1A_PYRAB при разных итерациях PSI-BLAST? Как можно объяснить такое поведение?

