Контрольная-1по командам linux. XXXXXXX – ваша фамилия латинскими буквами.    Вариант 1
1. В директории credits блока 1 создайте поддиректорию cw1-2   (строчные буквы)
2. В директории cw1-2 создайте файл XXXXXXX_cw1 для результатов и запишите в него дату и время, используя команду date. Все результаты дописывайте в конец этого файла.
3. Допишите слово Path: и затем абсолютный путь к директории cw1-2.
4. Допишите фразу List of files: и список файлов в директории /home/export/samba/public/y13/term1/block1/files/ 
5. Скопируйте в директорию cw1-2 из директории /home/export/samba/public/y13/term2/block1/files/ все файлы с расширением .log, имя которых содержит слово  bc  
6. Выберите файл, в котором встречается информация о хромосоме I   более одного раза.  Переименуйте его в XXXXXXX.txt. Остальные удалите.

7. Допишите фразу Line number: и далее число строк в файле XXXXXXX.txt
8. Допишите фразу Сhr I  info: и за ней все строки файла XXXXXXX_text  с информацией о данной хромосоме  (а не о какой другой хромосоме!), не используя копирование! 

9. Допишите слово Address: и укажите абсолютный адрес файла с именем HQ388348.gbk, лежащего в одной из поддиректорий директории /home/export/samba/public/
10. Допишите дату и время (как в задании 2)
11. Допишите history со всеми командами, выполненными на контрольной (лишние старайтесь не брать) .
Контрольная-1по командам linux. XXXXXXX – ваша фамилия латинскими буквами.    Вариант 2
1. В директории credits блока 1 создайте поддиректорию cw1-2   (строчные буквы)
2. В директории cw1-2 создайте файл XXXXXXX_cw1 для результатов и запишите в него дату и время, используя команду date. Все результаты дописывайте в конец этого файла.
3. Допишите слово Path: и затем абсолютный путь к директории cw1-2.
4. Допишите фразу List of files: и список файлов в директории /home/export/samba/public/y13/term1/block1/files/ 
5. Скопируйте в директорию cw1-2 из директории /home/export/samba/public/y13/term2/block1/files/ все файлы с расширением .log, имя которых содержит слово    de 
6. Выберите файл, в котором встречается информация о хромосоме  V  более одного раза.  Переименуйте его в XXXXXXX.txt. Остальные удалите.

7. Допишите фразу Line number: и далее число строк в файле XXXXXXX.txt
8. Допишите фразу Сhr  V  info: и за ней все строки файла XXXXXXX_text  с информацией о данной хромосоме  (а не о какой другой хромосоме!), не используя копирование! 

9. Допишите слово Address: и укажите абсолютный адрес файла с именем  Y17873.gbk , лежащего в одной из поддиректорий директории /home/export/samba/public/
10. Допишите дату и время (как в задании 2)
11. Допишите history со всеми командами, выполненными на контрольной (лишние старайтесь не брать) .

Контрольная-1по командам linux. XXXXXXX – ваша фамилия латинскими буквами.    Вариант 3
1. В директории credits блока 1 создайте поддиректорию cw1-2   (строчные буквы)
2. В директории cw1-2 создайте файл XXXXXXX_cw1 для результатов и запишите в него дату и время, используя команду date. Все результаты дописывайте в конец этого файла.
3. Допишите слово Path: и затем абсолютный путь к директории cw1-2.
4. Допишите фразу List of files: и список файлов в директории /home/export/samba/public/y13/term1/block1/files/ 
5. Скопируйте в директорию cw1-2 из директории /home/export/samba/public/y13/term2/block1/files/ все файлы с расширением .log, имя которых содержит слово  ef 
6. Выберите файл, в котором встречается информация о хромосоме  X  более одного раза.  Переименуйте его в XXXXXXX.txt. Остальные удалите.

7. Допишите фразу Line number: и далее число строк в файле XXXXXXX.txt
8. Допишите фразу Сhr  X  info: и за ней все строки файла XXXXXXX_text  с информацией о данной хромосоме  (а не о какой другой хромосоме!), не используя копирование! 

9. Допишите слово Address: и укажите абсолютный адрес файла с именем  Z69991.gbk , лежащего в одной из поддиректорий директории /home/export/samba/public/
10. Допишите дату и время (как в задании 2)
11. Допишите history со всеми командами, выполненными на контрольной (лишние старайтесь не брать) .

Контрольная-1по командам linux. XXXXXXX – ваша фамилия латинскими буквами.    Вариант 4
1. В директории credits блока 1 создайте поддиректорию cw1-2   (строчные буквы)
2. В директории cw1-2 создайте файл XXXXXXX_cw1 для результатов и запишите в него дату и время, используя команду date. Все результаты дописывайте в конец этого файла.
3. Допишите слово Path: и затем абсолютный путь к директории cw1-2.
4. Допишите фразу List of files: и список файлов в директории /home/export/samba/public/y13/term1/block1/files/ 
5. Скопируйте в директорию cw1-2 из директории /home/export/samba/public/y13/term2/block1/files/ все файлы с расширением .log, имя которых содержит слово  ac 
6. Выберите файл, в котором встречается информация о хромосоме I   более одного раза.  Переименуйте его в XXXXXXX.txt. Остальные удалите.

7. Допишите фразу Line number: и далее число строк в файле XXXXXXX.txt
8. Допишите фразу Сhr I  info: и за ней все строки файла XXXXXXX_text  с информацией о данной хромосоме  (а не о какой другой хромосоме!), не используя копирование! 

9. Допишите слово Address: и укажите абсолютный адрес файла с именем U62963.gbk , лежащего в одной из поддиректорий директории /home/export/samba/public/
10. Допишите дату и время (как в задании 2)
11. Допишите history со всеми командами, выполненными на контрольной (лишние старайтесь не брать) .

ДОПОЛНИТЕЛЬНОЕ
Создайте bash скрипт XXXXXXX, который

- создает поддиректорию tmp
- соединяет файлы  XXXXXXX_cw1.txt и XXXXXXX.txt в один и сохраняет в поддиректории tmp под именем XXXXXXX_1.txt
- перемещает файл XXXXXXX_1.txt в вышележащую директорию

- удаляет директорию tmp
Сделайте скрипт исполняемым и выполните его.
