
ЗАДАНИЕ.  Для выбранного вида вычислите PWM последовательности Козак от  -3   до  4, включая позиции ATG (1, 2, 3).


Частоты нуклеотидов (в %) в окружении инициаторных кодонов ATG генов белков у разных организмов приведены на рисунке. Для ATG частоты не указаны, т.к. очевидны. GC составы геномов: D.rerio 38.6%    H.sapience 41%  M.musculus 42%  G.gallus 50%   X.laevis 42%  D.melanogaster 43% O.latipes 41%.
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Рис. взят из работы  Grzegorski et al., PLOS One, 2014. 

Число использованных генов при составлении таблицы такое: 
D. melanogaster 26265   D. rerio 12926  O. latipes 380   X. laevis 10397  G. gallus 4326  M. musculus 24433  
H. sapiens 32526.   Kozak 667 – из оригинальной работы 1987 года
