         Бутстреп-анализ и визуализация деревьев в пакете PHYLIP.
1)C помощью программы Genedoc пкреведем в формат PHILIP выравнивание   

    последовательностей, соответствующих листьям дерева.
2)Программой seqboot получаем 100 бутстреп-реплик выравнивания.

3)С помощью программы dnaml обрабатываем эти 100 выравниваний.
4)Запуская программу consense,получаем результат бутстреп-анализа:

  +---------------------------B
  |

  |                    +------D
  |      +--------97.0-|

  |      |             +------C
  +------|

         |      +-------------A
         +-88.0-|

                |      +------F
                +-99.0-|

                       +------E
Данное дерево совпадает с исходным.

На дереве отмечены также соответствующие бутстреп-значения для ветвей.
5)Повторяем пункты 1-4, используя Jackknife вместо Bootstrap.

Результаты:

                       +------E
                +100.0-|

         +-85.0-|      +------F
         |      |

  +------|      +-------------A
  |      |

  |      |             +------D
  |      +--------98.0-|

  |                    +------C
  |

  +---------------------------B
Это дерево также совпадает с исходным

