                                                Протокол к занятию 10.

Участок блока,используемый для построения паттерна:
AAB18330.2 : GLQWPVLSLEHPGTPVLHRE : 24
NP_110521. : GKQWPVNEQNPDGTEILHTV : 24
CAF30854.1 : GLHWPCKTCEDPGTPILHCE : 24
NP_248356. : GIHWPCLDENHSGTKILHKD : 24
CAF29694.1 : GLQWPCKTPEDPGTPILHKE : 24
AF348160_1 : GLQWPCKTPDHPGTVFLHEG : 24
NP_815111. : SLQWPCRSLTDPGTPIMHVG:  24
YP_049610. : YVPWPCPTEDSPGTPWLYAN : 24
NP_667938. : YVQWPCPTEDHPGTPYLYTD : 24
YP_049356. : HIQWPCPTLDHPGTPYLYQD : 24
                WPc     pGT  6            

Паттерн: x(2)-[QHP]-W-P-[VC]-{FW}-[SETD]-x(3)-[PDS]-G-T-x(2)-[LM]-[HY]-x(2)
Результаты поиска в базе данных PROSITE:
 1)Мотив найден в 2 последовательностях:  FDHA_METFO (P06131) и FDHA_METJA (P61159).

 2) В банке данных SWISS-Prot найдены не все последовательности,т.к. изначально поиск 10 ортологов производился по nr.
 3)Как видно,найдены белки с несколько иным названием ( Formate dehydrogenase alpha chain).
Известные сайты и мотивы в белке FDHF_ECOLI.

	Идентификатор документа PROSITE

(AC)
	Идентификатор документа

с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична?
	Сколько мотивов нашлось в белке?

	PS00551 
	PDOC00392
	Сайт

прокариотической молибдоптериноксидоредуктазы.  подпись1.
	паттерн
	STAN] - x - [CH] - x(2,3) - C - [STAG] - [GSTVMF] - x - C - x - [LIVMFYW] - x - [LIVMA] - x(3,4) - [DENQKHT]
	специфична
	1

	PS00490
	PDOC00392
	Сайт

прокариотической молибдоптериноксидоредуктазы.  Подпись2.
	паттерн
	[STA] - x - [STAC](2) - x(2) - [STA] - D - [LIVMY](2) - L - P - x - [STAC](2) - x(2) - E
	специ-         фична
	      1

	PS00932
	PDOC00392
	Сайт

прокариотической молибдоптериноксидоредуктазы.  Подпись2.
	паттерн
	A - x(3) - [GDT] - I - x - [DNQTK] - x - [DEA] - x - [LIVM] - x - [LIVMC] - x - [NS] - x(2) - [GS] - x(5) - A - x - [LIVM] - [ST]
	специфична      
	     1

	PS00008 
	PDOC00008
	N-миристоилирования site
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения.
	G - {EDRKHPFYW} - x(2) - [STAGCN] - {P}
	неспецифична
	10

	PS00017 
	PDOC00017
	ATP/GTP-связывающий сайт мотив A (P-петля)
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения.
	[AG] - x(4) - G - K - [ST]
	неспецифична
	    1

                                       

	PS00001
	PDOC00001
	Сайт N-гликолизирования.
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения
	N - {P} - [ST] - {P}
	неспецифична
	   4          

               

	PS00005 
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования пртеинкиназы С.
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения
	[ST] - x - [RK]
	неспецифична
	    8

	PS00006 
	PDOC00006
	Сайт фосфорилирования тирозинкиназы 2.
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения
	[ST] - x(2) - [DE]
	неспецифична
	   11

	PS00007  
	PDOC00007
	Сайт фосфорилирования тирозинкиназы.
	Паттерн с высокой вероятностью местонахождения
	[RK] - x(2) - [DE] - x(3) - Y or [RK] - x(3) - [DE] - x(2) - Y
	неспецифична
	    1

	PS00003 
	PDOC00003
	Сайт сульфатации тирозина.
	правило
	---------------------
	неспецифична
	     1


