                                                      PSI-Blast.
Таблица 1. Количество гомологов при поиске с помощью программы BLASTP 
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии

	12
	20
	9


Таблица 2. Результаты поиска гомологов с помощью программы PSI-BLAST
	№ итерации
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии
	E-value

IF1A_PYRAB

	
	Кол-во
	Новые
	Новые
	Кол-во
	Новые
	Кол-во
	

	1
	11
	
	
	20
	
	3
	1e-06

	2
	28
	+2
	-
	22
	+52
	119
	3e-32

	3
	59
	    +28
	-
	20
	+69
	132
	2e-32

	4
	56
	      -
	-
	21
	-
	157
	    2e-28


Новые: 
“+” означает, что на данной итерации появились новые гомологи,
“-”означает, что на данной итерации новых гомологов не появилось
Задание 4.
1) Первая итерация PSI-BLAST  является обычным поиском программы BLAST, только найденные гомологи разделяются на 2 части заданным значением E-value.
2) Psi-Blast  используется для поиска дальних гомологов путем построения нескольких последовательных итераций.
3) Как видно из таблицы, E-value IF1A_PYRAB сначала резко падает от первой итерации к третьей, а затем немного возрастает.Первый скачок объясняется тем, что второй раз поиск проводится принципиально иначе(по профилю).Дальнейшее изменение E-value связано с изменением профиля.
