Составить паттерн по множественному выравниванию
LOLB_ACTAC : GQLGYISSKERFSTRFDWQ 
LOLB_HAEIN : GQIGYISPTERFSSRFEWQ
LOLB_PASMU : GQLGYISQKERFSTRFDWQ
LOLB_HAEDU : GQFGYISPTERFSAHFDWQ
LOLB_ECOLI : GAFAYISDQQKVYARFFWQ
LOLB_SALTI : GAFAYISDDQKVYARFFWQ
LOLB_YERPE : GAFAYLSDKQKVYARFFWQ
LOLB_PHOLL : GSFAYLSNEKKVYARFFWQ
LOLB_VIBCH : GKLGYIAPDQRQSFNFQWQ
LOLB_VIBVY : GKLGYISPDQRQNLNFYWK
                         
Паттерн: G-X(3)-Y-[IL]-[SA]-X(7)-{C}-F-X-W-[QK]
Для создания паттерна был выбран данный участок, так как это один из самых консервативных участков. 
Провести поиск по паттерну в банке данных SWISS-Prot.

В 14 последовательностях найден мотив, удовлетворяющих паттерну 

Найдены были все последовательности, последовательностей с названием, явно отличающимся от названия белка LOLB_ECOLI не нашлось.
Упражнение 3. Найти и описать все известные паттерны в Вашем белке
	Идентификатор документа PROSITE

(AC)
	Идентификатор документа

с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична
	Количество мотивов найденных в белке

	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования протеин-киназой С 
	паттерн
	[ST]-x-[RK] 


	неспеци-фична
	2

	PS00006
	PDOC00006
	Сайт фосфорилирования казеин-киназой II
	паттерн
	[ST]-x(2)-[DE]
	неспеци-фична
	3

	PS00008
	PDOC00008
	Сайт
N-миристоилирования
	паттерн
	G-{EDRKHPFYW}-x(2)-[STAGCN]-{P}.
	неспеци-фична
	2

	PS00003
	PDOC00003
	Сайт сульфатирования тирозина
	паттерн
	1. Glu or Asp within two residues of the tyrosine (typically at -1). 

2. At least three acidic residues from -5 to +5. 

3. No more than 1 basic residue and 3 hydrophobic from -5 to +5 

4. At least one Pro or Gly from -7 to -2 and from +1 to +7 or at least two or three Asp, Ser or Asn from -7 to +7. 

5. Absence of disulfide-bonded cysteine residues from -7 to +7. 

6. Absence of N-linked glycans near the tyrosine.


	неспеци-фична
	1

	PS00007
	PDOC00007
	Сайт фосфорилирования тирозин-киназой
	паттерн
	[RK]-x(2,3)-[DE]-x(2,3)-Y.
	неспеци-фична
	1


