Таблица 1. Количество гомологов при поиске с помощью программы BLASTP 
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии

	10
	20
	0


Таблица 2. Результаты поиска гомологов с помощью программы PSI-BLAST
	№ итерации
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии
	E-value

IF1A_PYRAB

	
	Кол-во
	Новые
	Новые
	Кол-во
	Новые
	Кол-во
	

	1
	10
	+
	+
	20
	-
	0
	7e-08 

	2
	10
	-
	-
	20
	-
	0
	5e-34 


Новые: 
“+” означает, что на данной итерации появились новые гомологи,
“-”означает, что на данной итерации новых гомологов не появилось
1. Первая итерация PSI-BLAST  является поиском  с помощью программы BLASTP результаты в первой таблице совпали с результатами первой строки второй таблицы
2. PSI-BLAST нужно использовать для поиска далеких гомологов
3. E-value для IF1A_PYRAB с каждой итерацией уменьшается, это вполне обосновано, так как при нахождении более далеких гомологов степень случайности нахождения возрастает
