1)

Поиск гомологов белка COTA_BACSU в геноме Bacillus licheniformis
	Число находок с E-value < 0,001
	1

	E-value лучшей находки
	0.0

	Название последовательности с лучшей находкой
	Bacillus licheniformis DSM 13

	Координаты лучшей находки (от-до)
	682962 - 681436

	Процент последовательности белка, вошедший в выравнивание с лучшей находкой
	99%


2) 
А) AL939126.1 : Streptomyces coelicolor A3(2) complete genome

Б) 79604 – 79783, соответствует самой записи.

В) Участок входит в CDS 79244..79891 ген SCO6071 Прямое направление.
3) 
	Число находок с E-value < 0,001
	1

	E-value лучшей находки
	6e-101

	Название последовательности с лучшей находкой
	Bacillus licheniformis DSM 13

	Координаты лучшей находки (от-до)
	682896-681457

	Процент последовательности белка, вошедший в выравнивание с лучшей находкой
	94%


Найден почти тот же участок, что и при поиске по белку.
