Итак, мы провели Bootstrap-анализ выравнивания мутированных последовательностей, соответствующих листьям моего дерева, представленного ниже, а затем то же самое с помощью Jackknife (используя программы пакета PHYLIP: seqboot, dnaml, consense). Вот что мы получили в результате:
Исходное дерево:

[image: image1]
Bootstrap-анализ:

         +---------------------------a

         |

  +------|             +-------------e

  |      |      +-67.0-|

  |      |      |      |      +------d

  |      +-83.0-|      +-93.0-|

  |             |             +------c

  |             |

  |             +--------------------f

  |

  +----------------------------------b

Jackknife-анализ:

                              +------c

                       +-92.0-|

                +-77.0-|      +------d

                |      |

         +-77.0-|      +-------------e

         |      |
  +------|      +--------------------f

  |      |

  |      +---------------------------a

  |

  +----------------------------------b

Таким образом, мы видим, что топология дерева, построенного на основе «бутстреп-анализа выравнивания мутированных последовательностей, соответствующих листьям исходного дерева», полностью совпадает с исходным деревом. Причем бутстреп-значения внутренних ветвей консенсусного (полученного) дерева хорошие: 83.0, 93.0 – и одно похуже – 67.0; этому значению нужно доверять «с опаской», но поскольку деревья совпали, не будем обращать внимания на такие мелочи =) .
Jackknife-анализ тоже не наврал. Бутстреп-значения внутренних ветвей приличные (>75%). Только, если сперва не видно, укорените дерево в красной точке, и все станет ясно.
Ранее было построено дерево методом Neighbor-Joining:

          +---c         

     +----1  

  +--3    +-----d         

  !  !  

  !  +-------e         

  !  

--4--------------------------------f         

  !  

  !   +-----------a         

  +---2  

      +-------------b         

Скобочная формула дерева такова:

(((c:0.12179,d:0.19141):0.15788,e:0.27382):0.09461,f:1.09169,(a:0.39511,b:0.45189):0.12516);

Были получены следующие варианты графического представления этого дерева программами пакета PHYLIP (drawtree, drawgram):


[image: image2.emf]cdefab
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Бескорневое дерево



Филограмма, укоренённая в среднюю точку
Замечу, что первый рисунок – то же самое, что и представленная выше кладограмма, а филограмма в точности совпадает с Самым Первым Деревом, построенным изначально (не учитывая только различия в расстояниях) – то есть по топологии.аявше клдогрмк - то  графического представления этого дерева:
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