1. Значение кода фермента.

Итак, данный мне код фермента: EC 1.4.3.5. Что же обозначают эти четыре числа?

	1.
	Oxidoreductases
	Фермент принадлежит к классу оксидоредуктаз

	4.
	Acting on the CH-NH2 group of donors
	Взаимодействует с CH-NH2 донорной группой

	3.
	With oxygen as acceptor
	С O2 в качестве акцептора

	5.
	Pyridoxamine-phosphate oxidase
	И называется сей фермент

пиридоксоамин-фосфат-оксидаза


Катализирует реакцию:
pyridoxamine 5'-phosphate + H2O + O2 = pyridoxal 5'-phosphate + NH3 + H2O2
2. Характеристика фермента с помощью ресурса Brenda.
А) Схема катализируемой реакции.
Б) В разных организмах число ферментов с данным кодом равно 88.
В) Известно 19 ингибиторов для ферментов с данным EC (см. таблицу).
Г) Также известно 13 активаторов для ферментов с EC 1.4.3.5 (см. таблицу).
Д) Что касается оптимума рН, то он равен 6.1.
3. Сравнение ферментов с одинаковым кодом из эволюционно далеких организмов.

Мы сравниваем общую доменную структуру (домены Pfam) и сходство последовательностей гомологичных доменов из ферментов с общим кодом EC 1.4.3.5 у Escherichia coli K-12, Methanococcus jannaschii (архебактерия) и Homo sapiens.
По запросу:

([uniprot-ECNumber: 1.4.3.5*] & (([uniprot-ID:*_Ecoli*] | [uniprot-ID:*_Human*]) | [uniprot-ID:*_Metja*]))
в UniProt было найдено два белка: из H.sapiens и E.coli.
	Организм
	ID белка
	Идентификатор Pfam домена
	Идентификатор Pfam домена

	E.coli
	PDXH_ECOLI
	PF01243
	PF01243

	H.sapiens
	PNPO_HUMAN
	PF01243
	PF01243


После четырех команд было получено выравнивания последовательностей доменов с помощью программ NEEDLE и WATER.
Домены в обеих последовательностях находятся примерно в одном положении. Но Identity мало – 32,7%, сходство – Similarity равно 51,0% – судя по глобальному выравниванию. В локальном же (в котором мы смотрим сходство непосредственно той части последовательности, где нет гэпов) Identity равно 40.0%, Similarity – 61.3%.  В общем то, для столь далеких организмов, как кишечная палочка и человек, это неплохо – ведь сам домен сохраняется.
