Отчет о результатах выполнения упражнений занятия 9.

Таблица Excel, включающая информацию обо всех открытых рамках считывания в  фрагменте AALC01000086 (с 1 по 4000) генома бактерии Yersinia bercovieri:
	 
	Аннотация участка AALC01000100 (1 - 4000 нуклеотид) бактериального генома Yersinia bercovieri

	№
	Начало во фрагменте
	Конец во фрагменте
	Направление
	Число сходных последовательностей, найденных программой BLASTP среди последовательностей Enterobacteriales из SwissProt при условии E-value < 0,01

	1
	212
	673
	прямое
	0

	2
	999
	2213
	прямое
	1

	3
	2226
	3068
	прямое
	0

	4
	3296
	4000
	прямое
	0

	5
	2975
	2715
	обратное
	0

	6
	752
	78
	обратное
	0


Программой blastp найдена одна последовательность сходная с последовательностью, которую кодирует 2-я рамка считывания.
Скрипт, с помощью которого были получены данные о числе последовательностей  сходных последовательностям в рамках:
echo "_1" >> script.log;

seqret ramki.fasta:AALC01000086_1 stdout | blastall -p blastp -d puk -e 0.01 -o stdout  | grep -c "Expect =" >> script.log;

echo "_2" >> script.log;

seqret ramki.fasta:AALC01000086_2 stdout | blastall -p blastp -d puk-e 0.01 -o stdout | grep -c "Expect =" >> script.log;

echo "_3" >> script.log; 

seqret ramki.fasta:AALC01000086_3 stdout | blastall -p blastp -d puk-e 0.01 -o stdout | grep -c "Expect =" >> script.log;

echo "_4" >> script.log;

seqret ramki.fasta:AALC01000086_4 stdout | blastall -p blastp -d puk-e 0.01 -o stdout | grep -c "Expect =" >> script.log;

echo "_5" >> script.log;

seqret ramki.fasta:AALC01000086_5 stdout | blastall -p blastp -d puk-e 0.01 -o stdout | grep -c "Expect =" >> script.log;

echo "_6" >> script.log;
seqret ramki.fasta:AALC01000086_6 stdout | blastall -p blastp -d puk -e 0.01 -o stdout | grep -c "Expect =" >> script.log;

