Поиск гомологов белка IHFA_ECOLI в геномах родственных бактерий

1. Посредством программы TBLASTN найден ближайший гомолог белка IHFA_ECOLI в соответствующем геноме.
· AC соответствующей записи EMBL – AE006099
· координаты выравнивания(-ий) в записи – 5508-5798

· соответствующий CDS  аннотирован в записи, его координаты – 5502..5798 (на комплеменарной цепи)

· каков AC соответствующего белка в UniProt – Q9CNJ8 

· E-value этой находки – 7e-37
· BLAST предлагает другие гомологи с E-value < 0,01

embl|AE006099|AE006099 Pasteurella multocida subsp. multocida st...   144   7e-37

embl|AE006118|AE006118 Pasteurella multocida subsp. multocida st...    69   4e-14

embl|AE006210|AE006210 Pasteurella multocida subsp. multocida st...    64   2e-12
Необходимые индексные файлы с базовым именем pm были созданы с помощью программы formatdb:

formatdb -i pm_genome.fasta -p F -n pm

Команда для TBLASTN:

blastall -p tblastn -d pm -i pm_genome.fasta -e 0.01 -o IHFA_ECOLI.tblastn
Полная запись гомолога в банке EMBL была найдена посредством программы entret:

entret embl:AE006099 -auto
2. Созданы индексные файлы BLAST для поиска по всем трем геномам сразу (геном холерного вибриона (Vibrio cholerae), синегнойной палочки (Pseudomonas aeruginosa), бактерии Pasteurella multocida.).С помощью TBLASTN по трем геномам найдены гомологи белка IHFA_ECOLI.
Для гомолога из предыдущего задания (AE006099) изменился E-value – 3e-36
BLAST предлагает другие гомологи с E-value < 0,01:

embl|AE004202|AE004202 Vibrio cholerae O1 biovar eltor str. N169...   166   7e-43

embl|AE004702|AE004702 Pseudomonas aeruginosa PAO1, section 263 ...   157   3e-40

embl|AE004115|AE004115 Vibrio cholerae O1 biovar eltor str. N169...    71   5e-14

embl|AE006118|AE006118 Pasteurella multocida subsp. multocida st...    69   2e-13

embl|AE004740|AE004740 Pseudomonas aeruginosa PAO1, section 301 ...    69   2e-13

embl|AE004267|AE004267 Vibrio cholerae O1 biovar eltor str. N169...    69   2e-13

embl|AE006210|AE006210 Pasteurella multocida subsp. multocida st...    64   7e-12

embl|AE004947|AE004947 Pseudomonas aeruginosa PAO1, section 508 ...    64   7e-12

embl|AE004606|AE004606 Pseudomonas aeruginosa PAO1, section 167 ...    60   1e-10

embl|AE004812|AE004812 Pseudomonas aeruginosa PAO1, section 373 ...    59   2e-10
Для этой цели были использованы текстовые переменные вида:
genomes="$vc_genome.fasta $pa_genome.fasta $pm_genome.fasta"

Затем была использована стандартная команда:

formatdb -i "$genomes" -n 3g -p F
Соответственно, команда поиска приобретает вид:

blastall -p tblastn -d 3g -i pm_genome.fasta -e 0.01 -o 3genoma.result
3. Программой BLASTN найдены гомологи гена белка IHFA_ECOLI в трех геномах.
· AC соответствующей записи EMBL – AE004202
· координаты выравнивания(-ий) в записи – 4140-4306
· E-value этой находки – 3e-12
· BLAST предлагает другие гомологи с E-value < 0,01
embl|AE004421|AE004421 Vibrio cholerae O1 biovar eltor str. N169...    40   0.003
Команда для UNIX:

blastall -p blastn -d 3gm -i ihfa-ecoli.fasta -e 0.01 -o ihfa-fasta.result
4. Программой fasta34 найдены гомологи гена белка IHFA_ECOLI в геноме холерного вибриона (Vibrio cholerae).

fasta34 ihfa-ecoli.fasta vc_genome.fasta 6 -H > vc-fasta34.out

E-value лучшей находки - 4.5e-35; то есть, находка достоверна (E-value < 0,01).
BLASTX в качестве ближайшего гомолога указал так же на эту запись - AE004202, а вот границы выравнивания сдвинуты – вместо 4140-4306 теперь 4085-4364.

5. В качестве фрагмента генома холерного вибриона (Vibrio cholerae) длиной 100–120 оснований взята часть гена гомолога белка IHFA_ECOLI.

seqret ihfa-ecoli.entret .sask

Megablast находит этот фрагмент в BLAST-банке из трех геномов (геном холерного вибриона (Vibrio cholerae), синегнойной палочки (Pseudomonas aeruginosa), бактерии Pasteurella multocida.).

megablast -d 3gm -i fragment_vc_g.fasta -o 3gm_megablast.out

Последовательность была изменена так, чтобы Megablast (при параметрах по умолчанию) уже не находил в геномах исходной последовательности. Была заменена каждая 28 буква.

Исходная последователькость:
agcaagcgggatgccaaggatacggttgaggtgttttttgaagaaattcgtaaagcactc
gaaagtggcgaacaggtaaaactctccggttttggtaattttgacctacgagataaaaat

Измененная последовательность:
cgcaagcgggatgccaaggatacggttaaggtgttttttgaagaaattcgtaaatcactc
gaaagtggcgaacaggtaaaacactccggttttggtaattttgacctaccagataaaaat

6. Discontigous Megablast в трех геномах (геном холерного вибриона (Vibrio cholerae), синегнойной палочки (Pseudomonas aeruginosa), бактерии Pasteurella multocida.) находит 1783 гомолога глициновых тРНК E.coli.


Что еще тут надо???
