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Таблица 1. 

	Итерация PSI-BLAST 
	Число находок выше порога (E = 0,005)
	Худшее E-value выше порога
	Лучшее E-value ниже порога

	1
	10
	1e-04
	0.005

	2
	24
	2e-06


	0.13

	3
	24
	6e-19
	0.57


Исходный белок (AC, ID, описание, организм): 
AC:P71346
ID:RAIA_HAEIN
Описание: Ribosome-associated inhibitor A

Организм: Haemophilus influenzae
Второй белок (AC, ID, описание, организм):
AC: P0AD49  

ID: RAIA_ECOLI

Описание: Ribosome-associated inhibitor A (Protein Y)(SpotY) (pY)

Организм: Escherichia coli K12

Таблица 2.

	Белок:
	P71346
	P0AD49

	E-value (итерация 1):
	6e-49
	2e-29

	E-value (итерация 2):
	1e-36
	3e-34

	E-value (итерация 3):
	6e-31
	1e-29


Выводы и наблюдения: По данным первой таблицы видно, что при последующих итерациях число находок возрастает, в то время как худшее E-value выше порога уменьшается, что  свидетельствует о возрастании точности выдаваемых результатов.
 По данным второй таблицы можно сделать вывод, что при каждой последующей итерации E-value в целом уменьшается (исключение составляет результат второй итерации для белка RAIA_ECOLI) в связи с тем, что каждый раз выдаваемые результаты улучшаются. То есть результаты являются вполне ожидаемыми.
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