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Task 9
Protocol 9
Сравнение множественного выравнивания, полученного с помощью программы Clustalw, с «биологически правильным» выравниванием из BaliBase»
Образец
For a description of the procedures, methods and data bases used in the research and analyzis, please see Task9.doc.
Результаты
Идентификатор выравнивания из BaliBase:



1eft_ref1
Идентификаторы последовательностей:
Идентификатор:




Accession Number (AC; SwissProt)

eftu_theaq:





Q01698




ef1a_sulac:





P17196




erf2_picpi:





P23637


selb_ecoli:





P14081
Максимальный процент совпадения последовательностей:
35

Минимальный процент совпадения последовательностей:

25
Заданный фрагмент:






с 351 до конца

Блок выравнивания из BaliBase,  содержащий заданный фрагмент

eftu_theaq 348  
...dvtgvvrlpqgvemvmpgdnVTFTVELIKPVALEEGLRFAIRE.ggr

ef1a_sulac 328 
...siacrvsaeknpqfikagdsAIVKFKPIKELVAEKFRRFAMRD.mgk
erf2_picpi 332  
eevtftqllhskkapafakqgmkIIAVLETTEPVCIESLGRFTLRD.qgq
selb_ecoli 287  
..shvtgrvsll........ednLAELVFDTPLWLADN.DRLVLRDisar
eftu_theaq 394  
tvgagvvtkile.........

ef1a_sulac 374  
tvgvgviidv...........

erf2_picpi 381  
tiaigkvtkll..........

selb_ecoli 326  
ntlagarvv............
Выделение цветом обознают заданный фрагмент BALiBase
Блок выравнивания из файла clustalw.msf
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Выделение цветом обознают заданный фрагмент BALiBase
Выводы Результатов

Длина заданного фрагмента (с 351 до конца) из Bali Base соответствует 71 а.к. остаткам

Доля «правильных» колонок в этом фрагменте равно 23/71=0.324
Число «правильных» колонок, совпавших с колонками в файле clustalw.msf равно 0
Другие наблюдения
«Правильные» колонки, совпавшие с колонками в файле clustalw.msfб совсем отсутствуют.


Нумерация последовательностей совсем не соответствует нумерация выравнивания.
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