Составление паттерна по множественному выравниванию.

C L P P 2 _ R H I M   :   V A L Y I N S P G G V V T A G M A I Y D T M Q F I K P A V S T L C I G Q A A S M G C L P P 2 _ A G R T   :   I A L Y I N S P G G V V T A G M A I Y D T M Q F I R P A V S T L C V G Q A A S M G 

C L P P _ B R U A B   :   I N M Y I N S P G G V V T S G M A I Y D T M Q F I R P P V S T L C M G Q A A S M G C L P P _ W O L P M   :   I C M Y I N S P G G V V T A G L S I Y D T M Q Y I N P D V S T L C I G Q A A S M G 

C L P P 1 _ P S E A   :   I H L Y I N S P G G S V T A G M S I Y D T M Q F I K P N V S T T C I G Q A C S M G C L P P _ R A L S O   :   I S L Y I N S P G G S V S A G L A M Y D T M Q F V K P D V S T L C M G M A A S M G C L P P _ C L O P E   :   I H L Y I N S P G G S I T S G M A I Y D T M Q Y I K P D V S T I C I G M A A S M G 

C L P P _ N E I M A   :   I F F Y I N S P G G S V T A G M S I Y D T M N F I K P D V S T L C L G Q A A S M G 

C L P P _ E C O L I   :   I Y L Y I N S P G G V I T A G M S I Y D T M Q F I K P D V S T I C M G Q A A S M G C L P P _ B U C A I   :   I F L Y I N S P G G I I T S G M S I Y D T M Q F V K P E I S T I C L G Q A C S M A 

Паттерн: [VI]-x-{WYGQ}-Y-I-N-S-P-G-G-x-[VI]-[ST]-x-G-[ML]-x-[IM]-Y-D-T-M-[QN]-[FY]-[IV]-x-P-x-[IV]-S-T-x(3)-G-x-A-[CA]-S-M
Поиск по паттерну в банке данных SWISS-Prot.

Мотив, удовлетворяющий паттерну, найден в 46 последовательностях. 

Все последовательности из выравнивания найдены.

Последовательности с названием, явно отличающимся от названия белка CLPP_ECOLI   найдены не были.

Найти и описать все известные паттерны в белке C L P P _ E C O L I   .

	Идентификатор документа PROSITE
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	Идентификатор документа
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	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична?
	Сколько мотивов нашлось в белке?

	PS00381
	PDOC00358
	Endopeptidase Clp active sites
	паттерн
	T - x(2) - [LIVMF] - G - x - A - [SAC] - S - [MSA] - [PAG] - [STA]
	специ-фична
	1

	PS00382
	PDOC00358
	Endopeptidase Clp active sites
	паттерн
	R - x(3) - [EAP] - x(3) - [LIVMFYT] - [LM] - [LIVM] - H - Q - P
	специ-фична
	1

	PS00005
	PDOC00005
	Protein kinase C phosphorylation site
	паттерн
	[ST] - x - [RK]
	неспеци-фична
	3

	PS00006
	PDOC00006
	Casein kinase II phosphorylation site
	паттерн
	[ST] - x(2) - [DE] [S or T is the phosphorylation site]
	специ-фична?
	5

	PS00008
	PDOC00008
	Сайт
N-миристоилирования
	паттерн
	G - {EDRKHPFYW} - x(2) - [STAGCN] - {P} [G is the N - myristoylation site]
	неспеци-фична
	5

	PS00009
	PDOC00009
	Amidation site
	паттерн
	x - G - [RK] - [RK]
	неспеци-фична
	1

	PS00003
	PDOC00003
	Tyrosine sulfation site
	RULE
	
	неспеци-фична
	1


