Базы данных о белках
Практикум №4
Базы Последовательностей белков
Объект изучения: белок Molybdenum cofactor guanylyltransferase.
Задание 1.
Таблица 1. Различные идентификаторы белка Molybdenum cofactor guanylyltransferase в различных базах данных
	Uniprot
	Uniref50
	RefSeq Proteins
	PDB

	[bookmark: _GoBack]AC: Q2W3V4
ID: Q2W3V4_MAGSA
	UniRef50_Q2W3V4
	WP_011385047.1.
YP_422030.1.
	NO



Задание 2.
История изменений записей о белке:
Первая запись: Q2W3V4_MAGSA, дата создания: 10.01.2006, версия №1.
Последняя запись: Q2W3V4_MAGSA, дата создания: 11.03.2015, версия №64.
Наиболее примечательные изменения:
1) Были описаны функции белка, его каталитическая активность, кофактор и внутриклеточная локализация.

[image: ]
Рисунок 1. Функция белка, его активность, кофактор и внутриклеточное положение.
2) Были добавлены 29 новых ссылок на другие базы данные. [image: ]
Рисунок 2. Новые ссылки на другие Базы данных.
Задание 3.
AC гомологов: T9FD25, J7RB76, P12281. Все подробности в таблице excel.
Задание 4.
Дисульфидные связи в белке в записи UniProt (в белке Neuroendocrine protein 7B2):
[image: ]
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FUNCTION: Transfers a GMP moiety from GTP to Mo-molybdopterin (Mo-
MPT) cofactor (Moco or molybdenum cofactor) to form Mo-
molybdopterin guanine dinucleotide (Mo-MGD) cofactor.
{ECO:0000256 | SAAS: SAAS00049938}.
CATALYTIC ACTIVITY: GTP + molybdenum cofactor = diphosphate +
guanylyl molybdenum cofactor. {EC0O:0000256|SAAS:SAAS00049917}.
COFACTOR:
Name=Mg (2+) ; Xref=ChEBI:CHEBI:18420;

Evidence={EC0:0000256| SAAS:SAAS00169488};
SUBCELLULAR LOCATION: Cytoplasm {ECO:0000256|SAAS:SAAS00049910}.
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EMBL; AP007255; BAE51471.1; -; Genomic DNA.
RefSeq; WP 011385047.1; NC 007626.1.
RefSeq; YP 422030.1; NC 007626.1.
ProteinModelPortal; Q2W3V4; -.

STRING;

342108.amb2667; -.

PRIDE; Q2W3V4; -.
EnsemblBacteria; BAE51471; BAE51471; amb2667.

GenelD;

3802938; -.

KEGG; mag:amb2667; -.

PATRIC; 22439590; VBIMagMagl29836 2634.
eggNOG; COG0746; -.

KO; K03752; -.

OrthoDB; EOG61041R; -.

BioCyc; MMAG342108:GJINU-2697-MONOMER; -.
Proteomes; UP000007058; Chromosome.

GO;
GO;
GO;
GO;
GO;

GO:
GO:
GO:
GO:
GO:
Gene3D;

0005737; C:cytoplasm; IEA:UniProtKB-SubCell.

0005525; F:GTP binding; IEA:UniProtKB-KW.

0046872; F:metal ion binding; IEA:UniProtKB-KW.

0061603; F:molybdenum cofactor guanylyltransferase activity; IEA:UniProtKB-EC.
0006777; P:Mo-molybdopterin cofactor biosynthetic process; IEA:UniProtKB-KW.

3.90.550.10; -; 1.

HAMAP; MF 00316; MobA; 1.

InterPro; IPR0O21736; DUF3305.

InterPro; IPR025877; MobA-like NTP Trfase dom.
InterPro; IPR013482; Molybde CF guanTrfase.
InterPro; IPR029044; Nucleotide-diphossugar trans.
Pfam;
Pfam; PF12804; NTP transf 3; 1.

SUPFAM;

PF11749; DUF3305; 1.

SSEF53448; SSEF53448; 1.

TIGRFAMs; TIGR02665; molyb mobA; 1.
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FT DISULFID 73 82 {EC0:0000269| PubMed: 9648890} .




