
Секвенирование по Сэнгеру 

Основные данные о хроматограмме 

Название: 27_F.ab1 

Длина: 442 

Трудночитаемые фрагменты начала: до 23 

  

Трудночитаемые фрагменты конца: с 363 и до конца 

 

 

Шум на хроматограмме 

  
шума практически нет 

 

шум мешает распознать сигналы 

 

  



 

 

Проблемные нуклеотиды 

1) Здесь ошибка произошла из-за расстояния между А и Т, на пересечении 
появилась лишняя N в положении 37. Так как участок находится в самом 
начале его еще можно назвать неитерпретируемым. Но вообще, по сигналам 
видно, что это просто пересечение и скорее всего полиморфизма в этом 
месте нет, так что N можно удалить.  

 

2) Здесь ошибки произошли из-за шума. В координатах: 

74 С был прочитан как Т из-за нарастающего сигнала второго, поэтому стоит Т 
читать как С (не похоже на полиморфидм, так как дальше идет несколько Т); 

140 N появился из-за наложения сигнала G на А, так как А повторялся много 
раз и сигнал не успел затухнуть при появлении одного G, стоит читать как G; 

323 N появился по причине наложения нарастающего сигнала G на 
затухающий сигнал Т. Стоит читать как Т, так как виден четкий красный пик; 

397 N в трудночитаемом конце хроматограммы, поэтому ошибки, 
возникающие из-за шума можно не интерпретировать.  

    



    

3) N в положении 260 очень похоже на полиморфизм, так как высота пиков G 
и А совпадают (так как А повторяется сигнал просто так не упал бы). Вероятно 
это гетерозигота.  

 

 

 


