Анализ филогенетических деревьев.

Дерево, полученное методом ближайших соседей:
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Дерево, полученное методом максимального правдоподобия:
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Исходное дерево:



	Ветвь

ABCDEF
	Исходное
дерево
	Neighbor-
Joining
	Максимальное
правдоподобие

	000011
	+
	+
	+

	011000
	+
	+
	+

	011100
	+
	-
	+


В принципе все деревья одинаковые, что скорее всего объясняется малым числом исследуемых последовательностей…
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