Предсказание генов во фрагменте генома бактерии Yersinia bercovieri.

Задание 1. Создать в своей директории файл, содержащий участок указанного фрагмента.

Участок: 1-4000
Фрагмент: AALC01000095
Была использована программа seqret с параметром -sask для вырезания указанного участка.
Задание 2. Создать файл, включающий все указанные трансляции открытых рамок считывания.
При выполнении задания была найдена программа getorf для поиска открытых рамок считывания.
Поиск произведён программой wossname.
Работа программы getorf:

getorf -minsize 240

Параметр -minsize ограничивает минимальную последовательность, которая считается геном белка.
Задание 3. Создать индексные файлы BLAST для всех последовательностей из SwissProt из бактерий таксона Enterobacteriales.
Были применены программы seqret и formatdb.
seqret sw-org:enterobacteriales
Позволяет сохранить последовательности всех белков из Enterobacteriales
Задание 4. 
Был проведён поиск транслированных рамок считывания по банку из таксона Enterobacteriales. Был создан скрипт. Команды скрипта представляли собой конвейер из команд seqret и blastall.
seqret ORF.fasta:AALC01000095_1 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 > grep.txt

seqret ORF.fasta:AALC01000095_2 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 >> grep.txt

seqret ORF.fasta:AALC01000095_3 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 >> grep.txt

seqret ORF.fasta:AALC01000095_4 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 >> grep.txt

seqret ORF.fasta:AALC01000095_5 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 >> grep.txt

seqret ORF.fasta:AALC01000095_6 -outseq stdout|blastall -d yb_sw -i stdin -o stdout -p blastp -e 0.01 >> grep.txt

Потом результат заносился в файл grep.txt.
Программой blastall были найдены совпадения только в 2 из 6 предполагаемых рамок считывания.
	Название рамки считывания
	Начало
	Конец
	Направление
	Число сходных последовательностей
E-value < 0,01

	AALC01000095_4
	3742
	3999
	прямое
	5

	AALC01000095_6
	3560
	111
	обратное
	11


Наконец, положение предполагаемых генов было изображено в виде схемы:

111<-----------3560    3742----------->3999
