Практикум 9.
Задание 1.

Создала файл, содержащий  участок 1-4000 фрагмента AALC01000097 с помощью команды:

seqret /home/export/samba/public/tmp/yb.fasta:AALC01000097 by1.fasta –sask
Задание 2.

Извлекла из моего фрагмента генома Y. Bercovieri трансляции всех открытых рамок считывания длиной не менее 240 нуклеотидов командой:

getorf by1.fasta orf.fasta -minsize 240 -table 11 -find 1

Задание 3.

Индексные файлы я создала командой:
seqret sw-org:Enterobacteriales taxon.fasta

formatdb -i taxon.fasta -l taxon.log -n taxon
Задание 4.

Скрипт:
seqret orf.fasta:AALC01000097_1 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c > rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_2 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_3 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_4 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_5 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_6 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_7 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw

seqret orf.fasta:AALC01000097_8 stdout | blastall -p blastp -d taxon -e 0.01 | grep ">" -c >> rodstv.sw
	Название ORF
	начало
	конец
	Направление
	Число родственников из Swiss-Prot

	AALC01000097_1
	8
	874
	NORMAL
	6

	AALC01000097_2
	1014
	1976
	NORMAL
	0

	AALC01000097_3
	2739
	3047
	NORMAL
	0

	AALC01000097_4
	3308
	3613
	NORMAL
	7

	AALC01000097_5
	3859
	3563
	REVERSED
	0

	AALC01000097_6
	3010
	2189
	REVERSED
	1

	AALC01000097_7
	1933
	1583
	REVERSED
	0

	AALC01000097_8
	1345
	1049
	REVERSED
	0


Выделенные строки, видимо, соответствуют генам, так как в базе Swiss-Prot нашлось немало белков из нужного таксона, которые с большой степенью вероятности гомологичны полученным из данных открытых рамок считывания белкам. Перекрывание генов не обнаружено.
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