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Паттерн
TP-[DEA]-QA-[CVI]-[RA]-HPNWSMG-[RKP]
Найден мотив, удовлетворяющий паттерну в 22 последовательностях

Из моего выравнивания найдены все последовательности

Последовательностей с названием, явно отличающимся от названия моего белка не найдено
Известные сайты и мотивы в белке DXR_ECOLI
	Идентификатор документа PROSITE

(AC)
	Идентификатор документа

с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична?
	Сколько мотивов нашлось в белке?

	

	PS00008 
	PDOC00008
	Сайт

N-миристоилирования
	паттерн
	G-{EDRKHPFYW}-x(2)-[STAGCN]-{P}.
	неспеци-фична
	6

	PS00006 
	PDOC00006
	Сайт  фосфорилирования казеин киназы II 
	паттерн
	[ST] - x(2) - [DE]
	неспеци-фична
	4



	PS00001
	PDOC00001
	Сайт N- гликозилирования 


	паттерн
	N - {P} - [ST] - {P}
	неспеци-фична
	4

	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования белковой киназы C 
	паттерн
	[ST] - x - [RK]
	неспеци-фична
	2

	PS00017

	PDOC00017
	ATP/GTP- связывающий сайт  мотив A (P-loop)

	паттерн
	[AG] - x(4) - G - K - [ST]
	неспеци-фична
	1


	PS00009
	PDOC00009
	Сайт амидирования
	паттерн
	x - G - [RK] - [RK]
	неспеци-фична
	1



	PS00004
	PDOC00004
	Сайт фосфорилирования cAMP- и cGMP-зависимой белковой киназы

	паттерн
	[RK](2) - x - [ST]
	неспеци-фична
	1

	PS00013
	PDOC00013
	Сайт прикрепления липида к прокариотической липопротеиновой мембране
	паттерн
	DERK}(6) - [LIVMFWSTAG](2) - [LIVMFYSTAGCQ] - [AGS] - C
	специфична
	1


