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1. Множественное выравнивание:

                      *        20            
FHUA_ECOLI : EIMRGPVSVLYGKSSPGGLL : 20
AAL19155.1 : ELMRGPTSVLYGKSNPGGII : 20
CAA74355.1 : ELLRGPVSVLYGKSNPGGVV : 20
AAM37038.1 : ELLRGPASVLYGQSGPGGLV : 20
NP_742517. : ALLRGPASSIYGQTPPGGLL : 20
AF241226_1 : EVFRGPTSILYGENAPGGLV : 20
NP_771560. : EVLRGPSAVLYGGSSPSGIV : 20
CAC46802.1 : EVLKGPASVLYGGSNPGGII : 20
AF300471_1 : EVLKGPSGALYGQTAPGGVV : 20
YP_206742. : EVFKGPTSVLYGSMPPGGMV : 20
                                      
Паттерны:

1) [AE]-[ILV]-[MLF]-[KR]-G-P-x-[SAG]-x-[IL]-Y-G-{ILV}-x(2)-P-[GS]-{DERQ}-[ILV]
2)                     [MLF]-[KR]-G-P-x-[SAG]-x-[IL]-Y-G
2. Мотив, удовлетворяющий паттерну 1, найден в 1 последовательности (только белок FHUA_ECOLI). Это вполне объяснимо – ведь белки для множественного выравнивания были взяты не из Swiss-Prot, а из других баз данных, поскольку в Swiss-Prot не было белков с похожим названием, а значит, вероятно, и с похожей функцией и последовательностью аминокислот.
 Мотив, удовлетворяющий более короткому паттерну 2, был найден в пяти последовательностях (одна из них – FHUA_ECOLI). Остальные белки отличаются по функциям от FHUA_ECOLI , некоторые – между собой, но большинство содержит домен TonB box или TonB C-terminal box (там, где доменная структура описана). Такой домен присутствует и в белке FHUA_ECOLI.

 Названия этих белков, их ID и названия организмов:

1) Предшественник рецептора пестицина (IRPC) (IPR65).  Yersinia enterocolitica (FYUA_YEREN)

2) Предшественник рецептора пестицина (IRPC).  Yersinia pestis (FYUA_YERPE)
3) Предполагаемый белок HI1466.  Haemophilus influenzae (Y1466_HAEIN)

4) Возможный предшественник ТонБ-зависимого рецептора yncD.  Escherichia coli (YNCD_ECOLI)
 Из этих белков три принадлежат к  семейству ТонБ-зависимых рецепторов и располагаются во внешней мембране (как и FHUA_ECOLI).
 При дальнейшем уменьшении длины паттерна количество найденных белков резко возрастает, поскольку для более короткой последовательности аминокислот возрастает вероятность её случайного нахождения в белке.
Известные сайты и мотивы в белке FHUA_ECOLI
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	PS00430 
	PDOC00354
	Подпись 1 белков – ТонБ-зависимых рецепторов
	паттерн
	<x(10,115)-[DENF]-[ST]-[LIVMF]-[LIVSTEQ]-V-{AGPN}-[AGP]- [STANEQPK]
	Среднеспе-цифична (есть родственные белки, не содержащие этого профиля, и неродствен-ные белки, содержащие профиль)
	1

	PS01156
	PDOC00354
	Подпись 2 белков – ТонБ-зависимых рецепторов
	паттерн
	[LYGSTANEQ]-x(3)-[GSTAENQ]-x-[PGE]-R-x-[LIVFYWA]-x- [LIVMFTA]-[STAGNQ]-[LIVMFYGTA]-x-[LIVMFYWGTADQ]-x-F>
	среднеспе-цифична (есть родственные белки, не содержащие этого профиля)
	1

	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования белковых киназ С
	паттерн
	[ST]-x-[RK] 
	неспеци-фична
	11

	PS00006 
	PDOC00006
	Сайт фосфорилиро-вания казеин киназы II
	паттерн
	[ST]-x(2)-[DE] 
	неспеци-фична
	14

	PS00007 
	PDOC00007
	Сайт фосфорилиро-вания тирозин киназы
	паттерн
	[RK]-x(2)-[DE]-x(3)-Y or [RK]-x(3)-[DE]-x(2)-Y 
	неспеци-фична
	2

	PS00008
	PDOC00008
	Сайт

N-миристоилиро-вания
	паттерн
	G-{EDRKHPFYW}-x(2)-[STAGCN]-{P}.
	неспеци-фична
	17

	PS00004 
	PDOC00004
	Сайт фосфорилиро-вания cАМФ- и cГМФ-зависимых белков киназ
	паттерн
	[RK](2)-x-[ST]
	неспеци-фична
	1

	PS00001 
	PDOC00001
	Сайт гликозилиро-вания аспарагина
	паттерн
	N-{P}-[ST]-{P}
	неспеци-фична
	6

	PS00009 
	PDOC00009
	Сайт амидирования
	паттерн
	x-G-[RK]-[RK]
	неспеци-фична
	1

	PS00003
	PDOC00003
	Сайт сульфирования тирозина
	правило
	
	неспеци-фична
	1


