Информация банка EMBL о генах белка FHUA_ECOLI.

Записи EMBL, содержащие гены белка FHUA_ECOLI.

AC двух нуклеотидных последовательностей банка EMBL, содержащих ген белка FHUA_ECOLI, были получены из документа банка данных SwissProt, описывающего белок: они указаны в полях DR документа сразу за словом EMBL. Сам документ SwissProt был извлечён с помощью команды entret:

entret sw:P06971 -auto

где P06971 – AC белка FHUA_ECOLI.
Затем таким же образом были получены и соответствующие 2 документа EMBL:
entret embl:M12486 – auto и entret embl:D26562 – auto

Ген, отвечающий белку FHUA_ECOLI, был найден в документе по слову fhuA. Анализ извлечённых записей приведён в таблице 1.

Таблица 1. Записи EMBL, описывающие последовательности, кодирующие белок FHUA_ECOLI.

	
	Запись 1
	Запись 2

	ID
	ECFHUA
	EC82K

	AC
	M12486; M16399; M19210
	D26562

	Тип молекулы (ДНК/РНК)
	ДНК
	ДНК

	Длина последовательности в записи
	4607
	82727

	Раздел банка
	PRO
	PRO

	Начало гена в записи
	540
	56083

	Конец гена в записи
	2783
	58326

	Направление гена
	Прямое
	Прямое

	Дата последнего изменения документа
	17 апреля 2005 года
	17 апреля 2005 года

	Примечания
	белок-предшественник
	ORF_ID:o116#8 – ID открытой рамки считывания;                         

Сходный с банком данных PIR AC: A25196


Сравнение найденных генов.

Было проведено сравнение нуклеотидных последовательностей генов, кодирующих белок FHUA_ECOLI, полученных из двух записей. Для этого они были извлечены из этих записей посредством программы seqret с опцией sask, которая вырезала из всей записи последовательности, начинавшиеся с первого нуклеотида гена и заканчивавщиеся последним:
seqret ecfhua.entret –sask и seqret ec82k.entret -sask

Было произведено глобальное выравнивание двух кодирующих последовательностей программой needle. Все параметры были выбраны по умолчанию. Последовательности совпали не полностью, их процент различий оказался равен 0,1%. В таблице 2 перечислены позиции, в которых были обнаружены различия.
Таблица 2. Список различий генов из двух записей банка EMBL: M12486 и D26562.

	Позиция от начала кодирующей последовательности
	Нуклеотид в первом варианте (M12486)
	Нуклеотид во втором варианте (D26562)
	Позиция кодона: 1, 2 или 3
	Синонимична ли замена

	1825
	G
	C
	1
	Нет (A->R)

	1826
	C
	G
	2
	Нет (A->R)

	1828
	G
	C
	1
	Нет (A->P)


Итак, по данным разных генов, в позициях 609 и 610 белка могут стоять аминокислоты AA или RP. Стоит заметить, что на это несовпадение в трансляции генов указывается и в банке SwissProt (поле FT, строчка CONFLICT).
