Структура транслируемых участков человеческого гена NG23.

Последовательность нуклеотидов гена NG23 содержалась в записи EMBL с AC BA000025, которая была извлечена с помощью команды entret:

entret embl:BA000025 –auto

Этот ген был найден в записи EMBL по своему названию.

Гены эукариот, в отличие от прокариот, не состоят целиком из кодирующих участков, в них можно выделить экзоны – последовательности, которые затем будут транслированы в белковую последовательность, и интроны, которые вырезаются из иРНК в процессе сплайсинга и не кодируют белковую последовательность. В банке EMBL последовательность сшивания кодирующих участков гена указана в поле CDS, там же указано, на какой из цепей находится ген – прямой или комплементарной. Это разделение, надо заметить, весьма условно и определяется просто порядком нумерования цепи.
На схеме представлена структура гена NG23. Этот ген находится на комплементарной цепи.
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Однако в исходном файле имеет место некоторое несоответствие поля CDS, в котором указан алгоритм составления кодирующей последовательности из экзонов с полями exon, в которых указан каждый экзон по отдельности: присутствует лишнее поле exon, причём экзон, описанный в этом поле, относится к другому белку (следующему в записи). Предположительно, он попал туда по ошибке.
