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Таблица 1. 

	Итерация PSI-BLAST 
	Число находок выше порога (E = 0,05)
	Худшее E-value выше порога
	Лучшее E-value ниже порога

	1
	22
	0,002
	0,082

	2
	24
	3*10-10
	1,5

	3
	24
	10-19
	1,0


Исходный белок (AC, ID, описание, организм): АС - с; ID - RP5M_AZOVI; 
описание - Probable sigma(54) modulation protein (ORF107)

Второй белок (AC, ID, описание, организм): АС –Р28368; ID - YVYD_BACSU; 
описание - Uncharacterized protein yvyD

Таблица 2.

	Белок: 
	P17160
	Р28368

	E-value (итерация 1):
	2*10-56
	2*10-12

	E-value (итерация 2):
	6*10-36
	7*10-28

	E-value (итерация 3):
	10-34
	6*10-28


Выводы и наблюдения: В ходе работы я заметила, что  с каждой последующей интерацией E-value исходного белка увеличивается, а второго выбранного белка уменьшается, ещё «рейтинг» выбранного белка падает (так, при первой интерации он находился на 9-й позиции после исходного белка, при второй уже на 13-й, а при третьей – на 14-й). Разница между худшим E-value выше порога и лучшим E-value ниже порога растёт при каждой последующей интерации.
