1)Паттерн: {Q}-[ED]-[DYTE]-[VTA]-A-X-[RK]-E-X(2)-E-E-[ATC]-G 
2)Выбранный фрагмент выравнивания

              *       140               
ADPP_ECOLI : VEDVARREAIEEAG
ADPP_HAEIN : PEDVALRESEEEAG 
ADPP_BACSU : PEYTALRELEEETG 
ADPP_YEAST : IDTAALRELKEETG 
NUD14_HUMA : LEEVACKEAWEECG
              e  A rE  EE G       
3) 
Мотив, удовлетворяющий паттерну, был найден в 9 последовательностях :
ID: 
ADPP_BACSU
ADPP_ECO57
ADPP_ECOL6
ADPP_ECOLI
ADPP_HAEIN
ADPP_SHIFL
ADPP_YEAST
NUD14_HUMAN
NUD14_MOUSE
*Найдены все полседовательности используемые при выравнивании 
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	PS00893
	PDOC00695
	Nudix hydrolase signature (Нудикс
гидролазный мотив) 
	паттерн
	G-x(5)-E-x(4)-[TAGCV]-[LIVMACF]-x-R-[EL]-[LIVMFGSTA]-x-[EA]-E-x-[GNDTHR]
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	Не специфичен
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	Bipartite nuclear targeting sequence (2-х составная ядерная целевая последовательность)
	профиль
	
	Не специфичен
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	Protein kinase C phosphorylation site. (фосфорилирующий сайт протеинкиназы С)
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