Задание 13
Реконструкция филогенетических деревьев
Матрица попарных расстояний последовательностей:
Матрица построена программой eprotdist (файл ortho.dist)
    5

ADPP_ECOLI     0.00000  0.82443  2.31709  3.39630  3.51610

ADPP_HAEIN     0.82443  0.00000  1.91732  3.69224  3.58420

ADPP_BACSU     2.31709  1.91732  0.00000  2.87925  3.52616

ADPP_YEAST     3.39630  3.69224  2.87925  0.00000  5.09751

NUD14_HUMA     3.51610  3.58420  3.52616  5.09751  0.00000
Реконcтрукция неукоренённого дерева методом Neighbor-Joining
Филогенетическое дерево, построенное с помощью программы eneighbor (файл ortho.nj):
         +-------------ADPP_BACSU

  +------2  

  !      +-------------------------------------------ADPP_YEAST

  !  

--3-------------------------------------------------NUD14_HUMA

  !  

  !           +-------ADPP_ECOLI

  +-----------1  

              +-------ADPP_HAEIN

Скобочная формула дерева (файл ortho_nj.tre):

((ADPP_BACSU:0.69002,ADPP_YEAST:2.18923):0.35659,NUD14_HUMA:2.51562,(ADPP_ECOLI:0.41817,

ADPP_HAEIN:0.40626):0.62231);
Реконcтрукция укоренённого ультраметрического дерева методом UPGMA
Укоренённон филогенетическое дерево, построенное с помощью программы eneighbor (файл ortho.upgma):
                                                 +------------ADPP_ECOLI

                             +-------------------1  

           +-----------------2                   +------------ADPP_HAEIN

           !                 !  

  +--------3                 +-------------------------------ADPP_BACSU

  !        !  

--4        +-------------------------------------------------ADPP_YEAST

  !  

  +----------------------------------------------------------NUD14_HUMA

Скобочная формула дерева (файл ortho_upgma.tre):

((((ADPP_ECOLI:0.41221,ADPP_HAEIN:0.41221):0.64639,ADPP_BACSU:1.05860):0.60270,

ADPP_YEAST:1.66130):0.30420,NUD14_HUMA:1.96550);

Нахождение предположительного корня неукоренённого дерева
Ветвь неукоренённого дерева, укоренение в которую дало бы дерево, максимально близкое к дереву, реконтруированному методом UPGMA: ветвь между узлом 3 и листом NUD14_HUMA (отмечен красным):
         +-------------ADPP_BACSU

  +------2  

  !      +-------------------------------------------ADPP_YEAST

  !  

--3-------------------------------------------------NUD14_HUMA

  !  

  !           +-------ADPP_ECOLI

  +-----------1  

              +-------ADPP_HAEIN

