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Таблица 1. Описание последовательности запроса

	ID
	GLPK_ECOLI

	AC
	P0A6F3

	OS
	Bacteria; Proteobacteria; Gammaproteobacteria; Enterobacteriales; Enterobacteriaceae; Escherichia.



	DE
	Glycerol kinase (EC 2.7.1.30) (ATP:glycerol 3-phosphotransferase)



	Длина посл-ти
	501


Таблица 2. Описание выравниваний  с последовательностями потенциальных гомологов

	
	
	55–70%
	40–50%

	BLAST
	H_AC
	Q8RHZ9
	Q83D14

	
	H_OS
	Fusobacterium nucleatum subsp. nucleatum
	Coxiella burnetii

	
	H_Len
	497
	501



	
	H_DE
	Glycerol kinase (EC 2.7.1.30) (ATP:glycerol 3-phosphotransferase)


	Glycerol kinase (EC 2.7.1.30) (ATP:glycerol 3-phosphotransferase)



	
	E-value
	0.0
	2e-147

	
	A_Len
	496
	491

	
	A_Score
	1913
	1342

	
	A_Id
	70%
	50%

	
	А_Pos
	84%
	70%

	
	A_ScoreB
	741
	521

	
	Q_From
	4
	5

	
	Q_To
	498
	494

	
	H_From
	2
	4

	
	H_To
	497
	492

	Global Align.
	G_Len
	502
	504

	
	G_Score
	1911
	1297

	
	G_Id
	69.3%
	49.4%

	
	G_Sim
	83.7%
	68.3

	
	G_NGap
	6
	6


Локальные и глобаьные выравнивания фактически одинаковые. В локальным «отрезаны» края в которых в глобальном идут несовпадения или гэпы. « из трех оставшихся гэпа совпадают, один гэп в выравниваниях стоит на разных местах но веса не меняет, т.е. различия только в выборе места гэпа.
