Определение эволюционного расстояния между нуклеотидными последовательностями
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Истинные расстояния между последовательностями: число замен на 100 нуклеотидов.
Матрица попарных расстояний, вычисленных по методу Джукса – Кантора
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Матрица попарного сходства: среднее число совпадающих  нуклеотидов на 100 позиций
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Сравнение расстояний, полученных на основе частоты замен и метода Джукса -Кантора с истинными
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Видно, что и метод Джукса – Кантора, и метод частоты замен не являются оптимальными, т.к. расстояния, определённые с их помощью, меньше истинных, особенно для далёких последовательностей.

В целом, метод Джукса – Кантора лучше отражает положение вещей, чем метод, основанный на частоте замен, т.к. учитывает возможность обратных замен.
График зависимости 2-х оценок расстояния от величины  «истинного» расстояния
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На данном графике хорошо видно, что метод Джукса-Кантора более точно определяет истинные расстояния, чем метод, основанный на частоте замен.

