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I. Сравнение аминокислотного и нуклеотидного выравниваний.

В глобальном выравнивании нуклеотидных последовательностей есть 2 участка, выровненных неверно. Они отмечены красным цветом. 

Глобальное выравнивание аминокислотных последовательностей
FUMC_ECOLI   1 MNTVRSEKDSMGAIDVPADKLWGAQTQRSLEHFRISTEKMPTSLIHALAL     50

               |.|||.||||||.|:||||||||||||||||||||||||||.||||||||

FUMC_SALTI   1 MVTVRREKDSMGVIEVPADKLWGAQTQRSLEHFRISTEKMPVSLIHALAL     50

FUMC_ECOLI  51 TKRAAAKVNEDLGLLSEEKASAIRQAADEVLAGQHDDEFPLAIWQTGSGT    100

               |||||||||:|||||:.||||||.:||||||||:|.||||||||||||||

FUMC_SALTI  51 TKRAAAKVNQDLGLLAAEKASAIIEAADEVLAGKHADEFPLAIWQTGSGT    100

FUMC_ECOLI 101 QSNMNMNEVLANRASELLGGVRGMERKVHPNDDVNKSQSSNDVFPTAMHV    150

               ||||||||||||||||:|||||||||||||||||||||||||||||||||

FUMC_SALTI 101 QSNMNMNEVLANRASEILGGVRGMERKVHPNDDVNKSQSSNDVFPTAMHV    150

FUMC_ECOLI 151 AALLALRKQLIPQLKTLTQTLNEKSRAFADIVKIGRTHLQDATPLTLGQE    200

               |||||||:.|||||..||.||.:||.||||||||||||||||||||||||

FUMC_SALTI 151 AALLALREHLIPQLSALTDTLRDKSHAFADIVKIGRTHLQDATPLTLGQE    200

FUMC_ECOLI 201 ISGWVAMLEHNLKHIEYSLPHVAELALGGTAVGTGLNTHPEYARRVADEL    250

               ||||||||||||:|||:||||||||||||||||||||||||||||||:||

FUMC_SALTI 201 ISGWVAMLEHNLRHIEHSLPHVAELALGGTAVGTGLNTHPEYARRVAEEL    250

FUMC_ECOLI 251 AVITCAPFVTAPNKFEALATCDALVQAHGALKGLAASLMKIANDVRWLAS    300

               |.||.|||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

FUMC_SALTI 251 ATITAAPFVTAPNKFEALATCDALVQAHGALKGLAASLMKIANDVRWLAS    300

FUMC_ECOLI 301 GPRCGIGEISIPENEPGSSIMPGKVNPTQCEALTMLCCQVMGNDVAINMG    350

               |||||||||:||||||||||||||||||||||:|||||||||||||||||

FUMC_SALTI 301 GPRCGIGEIAIPENEPGSSIMPGKVNPTQCEAVTMLCCQVMGNDVAINMG    350

FUMC_ECOLI 351 GASGNFELNVFRPMVIHNFLQSVRLLADGMESFNKHCAVGIEPNRERINQ    400

               ||||||||||:||||||||||:||||||||.|||:|||.|||||||||.|

FUMC_SALTI 351 GASGNFELNVYRPMVIHNFLQTVRLLADGMASFNQHCASGIEPNRERITQ    400

FUMC_ECOLI 401 LLNESLMLVTALNTHIGYDKAAEIAKKAHKEGLTLKAAALALGYLSEAEF    450

               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||:|:||||||:|||

FUMC_SALTI 401 LLNESLMLVTALNTHIGYDKAAEIAKKAHKEGLTLKASAVALGYLSDAEF    450

FUMC_ECOLI       451 DSWVRPEQMVGSMKAGR    467

                     |:|||||.|||||..||

FUMC_SALTI       451 DAWVRPELMVGSMTPGR    467

Глобальное выравнивание нуклеотидных последовательностей
ECFUMC       1 atgaatacagtacgcagcgaaaaagattcgatgggggcgattgatgtccc     50

               |||...||.||||||.||||.||||||||.|||||.|.||||||.|||||

SAFUMC       1 atggtaacggtacgccgcgagaaagattcaatgggcgtgattgaagtccc     50

ECFUMC      51 ggcagataagctgtggggcgcacaaactcaacgctcgctggagcatttcc    100

               |||||||||.||||||||.||.|||||.|||||.||||||||||||||.|

SAFUMC      51 ggcagataaactgtggggggcgcaaacgcaacgttcgctggagcattttc    100

ECFUMC     101 gcatttcgacggagaaaatgcccacctcactgattcatgcgctggcgcta    150

               |.|||||.|||||||||||||||..|||.||.|||||.||.||||||.|.

SAFUMC     101 ggatttccacggagaaaatgcccgtctcgctcattcacgctctggcgttg    150

ECFUMC     151 accaagcgtgcagcggcaaaagttaatgaagatttaggcttgttgtctga    200

               ||||||||.||.||.||.||.||.||..|.||.|||||.||||||.|.|.

SAFUMC     151 accaagcgcgccgctgcgaaggtcaaccaggacttagggttgttggcggc    200

ECFUMC     201 agagaaagcgagcgccat--tcgtcaggcggcggatgaagtactggcagg    248

               .||.|||||.|||||.||  |||  ||||.||.||||||||.|||||.||

SAFUMC     201 ggaaaaagccagcgcgattatcg--aggcagctgatgaagtgctggcggg    248

ECFUMC     249 acagcatgacgacgaattcccgctggctatctggcagaccggctccggca    298

               |.|.||||..||.||.||.||||||||.||.|||||||||||.|||||.|

SAFUMC     249 aaaacatgctgatgagtttccgctggcgatttggcagaccgggtccggta    298

ECFUMC     299 cgcaaagtaacatgaacatgaacgaagtgctggctaaccgggccagtgaa    348

               |||||||.||||||||.|||||.||||||.|.||.|||||.|||||||||

SAFUMC     299 cgcaaagcaacatgaatatgaatgaagtgttagcgaaccgcgccagtgaa    348

ECFUMC     349 ttactcggcggtgtgcgcgggatggaacgtaaagttcaccctaacgacga    398

               .|..|.|||||.||.|||||.||||||||.|||||.||.||.||.||.||

SAFUMC     349 attttgggcggcgttcgcggtatggaacgcaaagtgcatcccaatgatga    398

ECFUMC     399 cgtgaacaaaagccaaagttccaacgatgtctttccgacggcgatgcacg    448

               |||.||.||.||.|||||.||.||||||||.||.||.||.||.|||||||

SAFUMC     399 cgtcaataagagtcaaagctcaaacgatgtgttcccaaccgccatgcacg    448

ECFUMC     449 ttgcggcgctgctggcgctgcgcaagcaactcattcc-------tcagc-    490

               |.||||||.|.||||||.|.|||.|.||.||.||.||       ||.|| 

SAFUMC     449 tggcggcgttactggcgttacgcgaacaccttatcccgcaattatccgca    498

ECFUMC     491 ttaaaaccctgacacagacactgaatgagaaatcccgtgcttttgccgat    540

               |||        ||..|.||.||....||.|||||||..|||||.||||||

SAFUMC     499 tta--------acggatacgcttcgcgataaatcccacgctttcgccgat    540

ECFUMC     541 atcgtcaaaattggtcgtactcacttgcaggatgccacgccgttaacgct    590

               ||.|||||||||||.|||||||||.|||||||.||.||||||.|.||..|

SAFUMC     541 attgtcaaaattgggcgtactcacctgcaggacgcgacgccgctcacctt    590

ECFUMC     591 ggggcaggagatttccggctgggtagcgatgctcgagcataatctcaaac    640

               .||.||||||||||||||.||||||||.|||||.||.|||||.||||.||

SAFUMC     591 aggccaggagatttccggttgggtagccatgctggaacataacctcagac    640

ECFUMC     641 atatcgaatacagcctgcctcacgtagcggaactggctcttggcggtaca    690

               |.||.||..||||..|.||.|||||.|||||||||||.||.|||||.||.

SAFUMC     641 acattgagcacagtttaccgcacgtcgcggaactggcgctcggcggaacc    690

ECFUMC     691 gcggtgggtactggactaaatacccatccggagtatgcgcgtcgcgtagc    740

               ||.||.||.||.||.||.||||||||.|||||.|||||.||.|||||.||

SAFUMC     691 gcagtagggacagggcttaatacccacccggaatatgcccggcgcgtggc    740

ECFUMC     741 agatgaactggcagtcattacctgtgcaccgtttgttaccgcgccgaaca    790

               .||.||||||||...|||||||...||.||||||||||||||.|||||.|

SAFUMC     741 cgaggaactggcgaccattaccgcggcgccgtttgttaccgccccgaata    790

ECFUMC     791 aatttgaagcgctggcgacctgtgatgccctggttcaggcgcacggcgcg    840

               ||||.||||||||||||||||||||.||..||||.||||||||.|||||.

SAFUMC     791 aattcgaagcgctggcgacctgtgacgcgttggtacaggcgcatggcgca    840

ECFUMC     841 ttgaaagggttggctgcgtcactgatgaaaatcgccaatgatgtccgctg    890

               ||.|||||..||||.||.||.|||||||||||||||||.|||||.|||||

SAFUMC     841 ttaaaaggactggcggcctcgctgatgaaaatcgccaacgatgttcgctg    890

ECFUMC     891 gctggcctctggcccgcgctgcggaattggtgaaatctcaatcccggaaa    940

               ||||||.||.||||||||||||||.|||||.||.||..|.||||||||.|

SAFUMC     891 gctggcatccggcccgcgctgcggcattggcgagattgctatcccggaga    940

ECFUMC     941 atgagccgggcagctcaatcatgccggggaaagtgaacccaacacagtgt    990

               |||||||.|||||.||.||.|||||.||.|||||||||||.||.||||||

SAFUMC     941 atgagccaggcagttccattatgcctggtaaagtgaacccgacccagtgt    990

ECFUMC     991 gaggcattaaccatgctctgctgtcaggtgatggggaacgacgtggcgat   1040

               ||.||..||||.|||||.||.||.|||||.|||||.|||||.|||||.||

SAFUMC     991 gaagcggtaacgatgctatgttgccaggtaatgggtaacgatgtggccat   1040

ECFUMC    1041 caacatggggggcgcttccggtaactttgaactgaacgtcttccgtccaa   1090

               |||.|||||||||||.||.||.||||||||.||.|||||||..|||||.|

SAFUMC    1041 caatatggggggcgcatcgggcaactttgagctcaacgtctatcgtccga   1090

ECFUMC    1091 tggtgatccacaatttcctgcaatcggtgcgcttgctggcagatggcatg   1140

               ||||.||.||.|||||.||||||.||||||||.|||||||.|||||||||

SAFUMC    1091 tggttattcataattttctgcaaacggtgcgcctgctggccgatggcatg   1140

ECFUMC    1141 gaaagttttaacaaacactgcgcagt-gggtattgaaccgaatcgtgagc   1189

               |..|||||.||..|||||||.|| || .||.||.||.||.||.||.||||

SAFUMC    1141 gcgagtttcaatcaacactgtgc-gtcaggaatcgagccaaaccgcgagc   1189

ECFUMC    1190 gaatcaatcaattactcaatgaatcgctgatgctggtgactgcgcttaac   1239

               |.||.|..||.||.||.|||||.||||||||||||||.||||||||.||.

SAFUMC    1190 gtattacgcagttgctgaatgagtcgctgatgctggtcactgcgctcaat   1239

ECFUMC    1240 acccacattggttatgacaaagccgccgagatcgccaaaaaagcgcataa   1289

               ||.|||||.|||||.||.|||||.||.|||||.||.||.||.||||||||

SAFUMC    1240 acgcacatcggttacgataaagcggcggagattgcgaagaaggcgcataa   1289

ECFUMC    1290 agaagggctgaccttaaaagctgcggcccttgcgctggggtatcttagcg   1339

               ||||||||||||..|.|||||..|.|||.|.||..|.||.||.|||||||

SAFUMC    1290 agaagggctgacgctcaaagcctcagccgtggcattaggataccttagcg   1339

ECFUMC    1340 aagccgagtttgacagctgggtacggccagaacagatggtcggcagtatg   1389

               |.||.|||||.|||..|||||||||.||.||....|||||.|||||||||

SAFUMC    1340 acgcggagttcgacgcctgggtacgtccggagttaatggttggcagtatg   1389

ECFUMC    1390 aaagccggg-cgttaa   1404

               |.|||||| ||||||

SAFUMC    1390 -acgccgggacgttaa   1404
