Сравнение методов реконструкции деревьев
Деревья:
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В данном случае наблюдается соответствие между методами реконструкции. Гарантированно обнаружены ветви AB, CD, СDE. 
Таким образом, оба алгоритма показывают похожие результаты и недалеки от истины. Однако они имеют некоторые различия, которые, разумеется, усилятся с увеличением количества входящих в дерево белков. 
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