Определение эволюционного расстояния между нуклеотидными последовательностями
Истинные расстояния в моей модели: число точечных замен на 100  нуклеотидов
	a
	ab
	b
	bf
	f
	fe
	e
	cd
	c
	d
	

	0
	140
	200
	145
	200
	155
	200
	185
	200
	200
	a

	
	0
	60
	5
	60
	15
	60
	45
	60
	60
	ab

	
	
	0
	65
	120
	75
	120
	105
	120
	120
	b

	
	
	
	0
	55
	10
	55
	40
	55
	55
	bf

	
	
	
	
	0
	65
	110
	95
	110
	110
	f

	
	
	
	
	
	0
	45
	30
	45
	45
	fe

	
	
	
	
	
	
	0
	75
	90
	90
	e

	
	
	
	
	
	
	
	0
	15
	15
	cd

	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	30
	c

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	d

	Матрица попарного сходства: среднее число совпадающих  нуклеотидов на 100 позиций
AB
	BF
	FE
	E
	C
	CD
	D
	F
	B
	A
	

	0
	3,54
	10,41
	33,51
	33,61
	27,47
	34,76
	34,44
	34,44
	56,4
	AB

	
	0
	7,08
	31,53
	31,32
	24,97
	32,26
	32,57
	36,42
	57,96
	BF

	
	
	0
	28,2
	26,22
	19,46
	27,47
	36,42
	39,02
	59,63
	FE

	
	
	
	0
	46,62
	41,42
	45,89
	49,22
	52,86
	67,01
	E

	
	
	
	
	0
	9,68
	18,42
	49,32
	52,34
	64,41
	C

	
	
	
	
	
	0
	10,93
	45,68
	48,49
	63,37
	CD

	
	
	
	
	
	
	0
	49,95
	53,07
	64,83
	D

	
	
	
	
	
	
	
	0
	53,9
	65,24
	F

	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	64
	B

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	A


Матрица попарных расстояний, вычисленных по методу Джукса – Кантора
	AB
	BF
	FE
	E
	C
	CD
	D
	F
	B
	A
	

	0
	3,62
	11,2
	44,4
	44,59
	34,21
	46,69
	46,11
	46,11
	104,57
	AB

	
	0
	7,43
	40,91
	40,55
	30,37
	42,17
	42,72
	49,86
	111,15
	BF

	
	
	0
	35,37
	32,27
	22,53
	34,21
	49,86
	55,09
	118,86
	FE

	
	
	
	0
	72,88
	60,26
	70,98
	80,09
	91,51
	167,98
	E

	
	
	
	
	0
	10,36
	21,14
	80,39
	89,77
	146,83
	C

	
	
	
	
	
	0
	11,81
	70,45
	78
	139,8
	CD

	
	
	
	
	
	
	0
	82,24
	92,22
	149,84
	D

	
	
	
	
	
	
	
	0
	95,12
	152,97
	F

	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	143,94
	B

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0
	A


Сравнение и диаграмма
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Истинное расстояние Попарное сходство Джукс-Кантор


Диаграмма показывает сравнение трех методов вычисления эволюционных расстояний – истинного, метода Попарного сходства и метода Джукса-Кантора.
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Попарное сходство Джукс-Кантор


Диаграмма показывает зависимость значений, полученных  по методам Попарного сходства и Джукса-Кантора, от значений истинного эволюционного расстояния. Как видно, метод Джукса-Кантора предоставляет более объективные результаты, т.к. предоставляет количества замен больше 100%.

При небольших эволюционных изменениях оба алгоритма предоставляют похожие значения, но по мере удаления последовательностей друг от друга метод Попарного сходства уже не даёт такой же достоверности, что и Джукс-Кантор. Таким образом, он годится лишь для качественного определения сходства последовательностей.
