Упражнение 1:  составление паттерна по множественному выравниванию.

Это фрагмент для построения паттерна:
                                                                    
                  580         *       600      
RHO_ECOLI : 284 VLTGGVDANALHRPKRFFGAARNVEEGGSL : 313
RHO_NEIGO : 284 ILTGGVDANALHRPKRFFGAARNVEEGGSL : 313
RHO_RHOSH : 288 VLTGGVDANALQRPKRFFGAARNIEEGGSL : 317
RHO_RICPR : 315 VLTGGVDANALQRPKRFFGAARNIENGGSL : 344
RHO_TREPA : 380 VLSGGVDSNALHKPKRFFGAARNVEEGGSL : 409
RHO_HELPJ : 303 VLSGGVDANALHRPKRFFGAARNIEEGGSL : 332
RHO_BORBU : 379 ILSGGVDSNALHKPKRFFGSARNIEEGGSL : 408
RHO_AQUAE : 302 VLTGGIEITAFQRPKKFFGAARNIEEGGSL : 331
RHO_THEMA : 288 LLTGGVDPAALYKPKRFFGAARNTREGGSL : 317
RHO_BACSU : 283 TLSGGIDPAAFHRPKRFFGAARNIEEGGSL : 312
RHO_STRLI : 564 ILSGGVDSTALYPPKRFFGAARNIEDGGSL : 593
                 L GGvd  Al  PKrFFGaARN eeGGSL      
Строю паттерн: {W}-L-[TS]-G(2)-[VI]-[DE]-X-[NTA]-A-[LF]-[HQY]-[RKP]-P-K-[RK]-F(2)-G-[AS]-A-R-N-[VIT]-[ER]-[END]-G(2)-S-L
Упражнение 2: поиск по паттерну в банке данных Swiss-Prot.

а) Мотив, удовлетворяющий паттерну, найден в 19 последовательностях.

б) Найдены все 10 последовательностей из вышеприведённого множественного выравнивания, в том числе последовательность моего белка.
в) А также нашлись другие последовательности: RHO_BUCAI, RHO_BUCAP, RHO_BUCBP, RHO_CHRVI, RHO_HAEIN, RHO_HELPY, RHO_SALTI, RHO_SALTY.
Упражнение 3. Поиск и описание всех известных паттернов в белке RHO_ECOLI.
Известные сайты и мотивы в белке RHO_ECOLI.
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