Отчет о выполнении задания по выравниваниям семейства белков.

1) В файле fulls.msf находятся выравнивания семейства белков с идентификатором их доменов в Pfam PF00923 (transaldolase B seeds), оно составлено на основе выравнивания доменов, а также при изучении вторичной структуры (из аннотации в PDB белка  TALDO_HUMAN) и функциональных остатков (FunctionalAA: B -  остатки связывающиеся с лигандом, С – catalitic residues).
Имеющееся семейство белков можно довольно четко визуально разделить на два подсемейства(также один белок имеет смысл выделить в отдельную группу):

1: TAL_HELPY, TAL1_YEAST, TAL2_YEAST, TAL1_KLULA, TALDO_HUMAN, TALB_SHIFL, TALA_ECOLI, TALB_ECOLI  

2:TAL_METJA, o32335_CLOBE, FSAB_ECOLI, FSAA_ECOLI
3:TAL_MYCLE
Эти семейства отличаются (и схожи между собой) прежде всего так называемыми линкерными участками. Для одного семейства имеются также общие Альф-спирали, которых нет в другом. Белок TAL_MYCLE вообще больше всех и ни с кем не выравнивается по линкерным участкам. 
2) По выравниванию (позиции 69-79) был получен паттерн T-[TS]-P-N-[ST]-[LI]-[FVLI]-X(1)-[EKAN]-X(1)-X(1)  

По нему был произведен поиск с помощью системы http://www.expasy.ch/tools/scanprosite/
Далее с помощью Excel (файл compare.xls) были получены сравнения с данными из SRS по номеру семейства из Pfam.
Swissprot:  
	
	Семейство по данным Pfam
	Другие белки
	Всего

	Найдено паттерном
	101
	0
	101

	Не найдено паттерном
	63
	*
	*

	Всего
	164
	*
	*


Такой результат, показывает, что паттерн мало того, что соответствует важному функциональному участку трансальдолаз, но также присущ не всем его представителям (скорее всего проявляются различия в нефункциональны остатка). 
3)   С помощью сервиса http://monkey.belozersky.msu.ru было создано дерево семейства. 

                 +-127+-173*TAL_HELPY_13_316__
                 |    |                                       

                 |    +-192*TAL_MYCLE_19_366__
                 |                                            

                 +-127+-106+-84-*TAL_SYNY3_14_317__
                      |    |                                  

                      |    +-48-+-34-+-67-*TALA_ECOLI_12_312__
                      |         |    |                        

                      |         |    +-71-+-0--*TALB_SHIFL_12_312__
                      |         |         |                   

                      |         |         +-0--*TALB_ECOLI__
                      |         |                             

                      |         +-33-+-72-*TALDO_HUMAN_23_326__
                      |              |                        

                      |              +-40-+-89-*TAL2_YEAST_25_329__
                      |                   |                   

                      |                   +-46-+-0--*TAL1_YEAST_24_328__
                      |                        |              

                      |                        +-0--*TAL1_KLULA_23_327__
                      |                                       

                      +-116+-61-+-33-*FSAB_ECOLI_2_218__
                           |    |                             

                           |    +-34-*FSAA_ECOLI_2_218__
                           |                                  

                           +-39-+-64-*TAL_METJA_2_216__
                                |                             

                                +-70-*O32335_CLOBE_2_219__
Как подсемейство были выбраны белки 

1 

TAL_SYNY3
TALB_SHIFL
TALA_ECOLI
TALB_ECOLI
TALDO_HUMAN
TAL2_YEAST
TAL1_YEAST
TAL1_KLULA
Для этого подсемейства существуют следующие диагностические позиции(файл positions.htm )(Для белка TALB_ECOLI) :
30Asp, 15Ala, 133Ala, 182Leu, 127Arg, 157Leu, 173Leu, 142Ala, 136Trp, 110Lys, 200Pro, 293Lys, 146Glu, 94Thr, 211Tyr, 222Met, 129Leu, 134Ser, 18Gly
Что интересно, получилось очень похоже на оценку «на глаз» из пункта первого, что говорит о высокой интуиций представленного к зачету студента.

