Протокол занятия №10

УПРАЖНЕНИЕ №1
1) Фрагмент выравнивания:

CRP_ECOLI : RSAWVRAKTACEV
CRP_PASMU : RSAWIKAKSPCEI
CRP_HAEIN : RSAWVKTKTTCEI
VFR_PSEAE : RSAWVRAKVECEV
CLP_XANCP : REVILRTRTQCEL
Данный фрагмент был выбран из-за требований к составляемому паттерну: в нем сочетаются как строго консервативные остатки, так и заменяемые, а также участки, где нет консервативности. 
2) Паттерн:

R-x(3)-[VIL]-[RK]-x(1)-[KR]-x(1)-{M}-C-E-[VIL]

УПРАЖНЕНИЕ №2
1) Удовлетворяющий паттерну мотив нашелся в 7 последовательностях. Отмеченные желтым принадлежат моей выборке потенциальных ортологов, а последовательности, отмеченные зеленым, обладают слишком большим процентом идентичности с CRP_ECOLI (99%), и потому в выборку включены не были.
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2) Были надены все последовательности сделанной выборки.

3) По моему запросу не было найдено ни одной последовательности, описание которой отличалось бы значительно от описания моего белка.
У моего белка очень мало потенциальных ортологов, поэтому и не было найдено никаких белков кроме тех, которые выбирались для изначальной выборки (которая включала CRP_KLEAE и CRP_SALTY). То, что не найдено никаких «посторонних» последовательностей, возможно, объясняется тем, что паттерн содержит довольно много ограничений. Cнятие части их (например, такая конструкция паттерна: R-x(4)-[RK]-x(1)-[KR]-x(1)-{M}-C-E-[VIL]) приводит к нахождению 24 последовательностей. То, насколько такой паттерн эффективен, можно увидеть на примере найденной по нему вместе с CRP_ECOLI последовательности BSN_HUMAN (Bassoon protein (Zinc-finger protein 231).
УПРАЖНЕНИЕ №3

Известные сайты и мотивы в белке CRP_ECOLI
	Идентификатор документа PROSITE

(AC)
	Идентификатор документа

с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична
	Сколько мотивов нашлось в белке

	

	PS50042
	PDOC00691
	Мотив, связывающий циклический АМФ или ГМФ
	профиль
	
	Есть несколько белков, не принадлежащих к семейству (3)
	1

	PS51063
	PDOC00041
	Helix-Turn-Helix (Спираль-Поворот-Спираль) домен типа CRP
	профиль
	
	Специфичен
	1

	PS00888
	PDOC00691
	Домен связывания циклических нуклеотидов – подпись 1 
	паттерн
	[LIVM]-[VIC]-x-{H}-G-[DENQTA]-x-[GAC]-{L}-x-[LIVMFY](4)- x(2)-G
	Специфичен
	1

	PS00889
	PDOC00691
	Домен связывания циклических нуклеотидов – подпись 2
	паттерн
	[LIVMF]-G-E-x-[GAS]-[LIVM]-x(5,11)-R-[STAQ]-A-x-[LIVMA]-x- [STACV]

	Есть несколько белков, не принадлежащих к семейству (1)
	1

	PS00042
	PDOC00041
	Helix-turn-helix домен типа CRP
	паттерн
	[LIVM]-[STAG]-[RHNW]-x(2)-[LIM]-[GA]-x-[LIVMFYA]-[LIVSC]- [GA]-x-[STACN]-x(2)-[MST]-x-[GSTN]-R-x-[LIVMF]-x(2)- [LIVMF]
	Специфичен
	1

	PS00008
	PDOC00008

	Сайт N-меристоилирования
	паттерн
	G-{EDRKHPFYW}-x(2)-[STAGCN]-{P}


	Не специфичен
	2

	PS00006
	PDOC00006
	Сайт фосфорилирования казеиновой киназой II
	паттерн
	[ST]-x(2)-[DE] 
	Не специфичен
	3

	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования белка киназы С
	паттерн
	[ST]-x-[RK]
	Не специфичен
	2


