Практическое занятие №6
Информация банка EMBL о гене белка CRP_ECOLI
Задание №2

Цель задания – научиться извлекать записи из банка EMBL с помощью программы entret и получать из них информацию об интересующем нас гене.
Таблица, в которой проведено сравнение данных из двух документов EMBL, описывающих ген, кодирующий белок CRP_ECOLI, приведена ниже. 
	
	I
	II

	ID
	AE016992
	ECCRP

	AC
	AE016992
AE014073
	J01598

	Тип молекулы (ДНК/РНК)
	Геномная ДНК

	Длина последовательности в записи
	289816 комплементарных пар
	1127 комплементарных пар

	Раздел банка
	PRO – прокариоты

	Начало гена в записи
	233088
	 369

	Конец гена в записи
	233720
	 1001

	Направление гена
	обратное
	 прямое

	Дата последнего изменения документа
	14 апреля 2005 года (83 релиз)
	 4 марта 2000 года (60 релиз)

	Примечания
	Остатки с 1 по 210 (из общего числа 210) практически идентичны остаткам 1-210 белка из Escherichia coli K-12 (FT B3357)

	Белок-рецептор cAMP (crp)


Задание №3

Цель этого задания – сравнить две гена из разных записей EMBL, кодирующих белок CRP_ECOLI.
Вырезать из последовательности нуклеотидов фрагмент (зная его начало, конец и направление цепи) можно с помощью программы seqret с параметром –sask, который позволяет ввести эти данные с клавиатуры.

Выравнивание двух генов делаем с помощью программы needle, которая демонстрирует нам большой процент идентичности – 99,4 % (629 из 633 нуклеотидов совпадают). Ниже приведена таблица, в которой подробно описаны эти замены и указана их синонимичность.

Различия в двух последовательностях можно объяснить тем, что они были получены в разное время и разными людьми. Могло иметь место искажение реальной последовательности (ее неправильная расшифровка), либо в исследованном позже гене уже проявились некоторые мутации. Синонимичность всех четырех замен может быть, таким образом, или случайным совпадением, или следствием того, что мутации гена по некой причине не вели к замене аминокислоты в белке.
	Параметры замен
	1 замена
	2 замена
	3 замена
	4 замена

	Позиция от начала кодирующей последовательности
	349
	450
	468
	519

	Нуклеотид в первом варианте
	C
	C
	T
	C

	Нуклеотид во втором варианте
	T
	T
	C
	T

	Позиция в кодоне
	1
	3
	3
	3

	Соответствующие кодоны
	CTG/TTG
	AAC/AAT
	GAT/GAC
	ATC/ATT

	Синонимична ли замена
	да
	Да
	да
	да


